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Introducción. El cáncer es un problema de salud pública cuya 

incidencia y mortalidad se ha incrementado durante los últimos 
años y se prevé un aumento del 75% de nuevos casos para el 
año 20301.  Los cánceres de pulmón y de próstata son los más 
comunes en los hombres mientras que en las mujeres son los 
cánceres de mama y colorrectal2, por lo cual la investigación de 
nuevos fármacos y las combinaciones de tratamientos continúa 
para mejorar los resultados en comparación a las terapias 
convencionales. 
Bajo el contexto de nuevos biofármacos para este padecimiento, 
se tienen dos modalidades: una que promueve muerte celular 
programada (MCP) y otra que promueve la inmunoestimulación. 
Así, en el caso de la primera se reportó que el vector plasmídico 
pVAX1/NPv30-3 mostró efectos citotóxicos sobre linajes 

celulares cancerígenos. Por otro lado, el vector pVAX1/IFN- fue 

capaz de promover la expresión de esta citocina para fomentar 
la inducción de la respuesta inmune3,4. Sin embargo, la baja 
eficiencia de transfección, así como las limitantes de los 
plásmidos en modelos in vitro, sugiere que es necesario tener 
mejores vectores. Por lo tanto, el uso de vectores adenovirales 
para terapia génica (TG) representa una herramienta atractiva 
para la transferencia de genes terapéuticos debido a su alta 
eficiencia de transducción. 
Objetivo. Determinar la eficacia in vitro de la transducción de los 

vectores Ad5/NPv30-3 y Ad5/IFN- en cultivos de células A549 y 
MCF-7 como modelos de cáncer de pulmón y mama, 
respectivamente. 
 
Metodología. Se realizó el cultivo celular en placas de pozos 

para la transducción de los vectores Ad5/Npv30-3 y Ad5/IFN-  a 
MOI 10, 15 y 30 a 72 y 120 h. Para su evaluación se determinó 
la viabilidad con azul de tripano y se monitoreó la transducción 
mediante la técnica de RT-PCR. Finalmente, se detectó la 
expresión proteica por Western Blot y su cuantificación por la 
técnica de ELISA. En el caso de la presencia de MCP se 
determinó la CE50 mediante un análisis probit. 
 
Resultados. Se comprobó que los vectores en estudio, son 

capaces de entregar el gen de interés en las células blanco 
(MCF-7 y A549) identificando los transcritos de ambas proteínas 

(NPv30-3 e IFN-) mediante un segmento intermedio de 127 pb 

para la primera y de 120 pb para la segunda, además se 
identificó su expresión con un peso aproximado de 53 kDa y 25 

kDa respectivamente. En el caso del IFN- se obtuvo una 
concentración de 5 pg/mL a MOI 10 en las células A549 y en las 
células MCF-7  7 pg/mL a MOI 15 y 18.67 pg/mL a MOI 30, dicha 
producción no afectó la viabilidad celular y no se eclipsó por su 
co-transducción (Figura 1). Por otro lado, la proteína NPv30-3 
desencadenó MCP dependiente de la MOI, observando una 
mayor afinidad por las células de cáncer de pulmón (A549) pues 

se obtuvo una CE50 de MOI 24 a 72 h mientras que en el caso 
de las células MCF-7 se obtuvo una CE50 de MOI 48 hasta las 
120 h. 

 
Fig. 1. Efecto en la viabilidad (A) y producción de IFN-  (B) post-

transducción. El transgen fue transferido a las células blanco de manera 
eficiente generando MCP por la expresión de NPv30-3 y la producción 

de IFN-  de manera MOI-dependiente. 

 
Conclusiones. Los vectores adenovirales Ad5/NPv30-3 y 

Ad5/IFN- presentan una transgénesis eficiente de los 
biofármacos de interés. Donde el vector Ad5/NPv30-3 tiene la 
capacidad de inducir MCP con una CE50 de MOI 48 en las células 
MCF-7 y una CE50 de MOI 24 en las células A549; mientras que 

el vector Ad5/INF- es capaz de expresar el homodímero de INF-
γ humano de manera conjunta o individual de una forma MOI-
dependiente, sugiriendo así una mejor estrategia de 
transgénesis terapéutica en comparación con los datos 
obtenidos post-transfección de los vectores de origen 
plasmídico. Con base en lo anterior, se sientan las bases para el 
estudio de los biofármacos descritos para ser usados en posibles 
estrategias para el tratamiento del cáncer, mediante la inducción 
de MCP por la expresión de NPv30-3 o TG inmunoestimulante 

mediante la producción de IFN- así como una posible terapia 

combinada, con la destrucción de las células tumorales y la 
subsiguiente inducción de inmunogenicidad.   
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