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Introducción. El bisfenol-A (BFA) [4,4´-dihidroxi-2,2-

difenilpropano] es un compuesto sintético, se obtiene mediante 
la condensación de dos moléculas de fenol con una de acetona, 
en presencia de ácido clorhídrico (1). Es utilizado como material 
de partida para la síntesis de polímeros que incluyen 
policarbonatos, resinas epóxicas, poliésteres y policarbonatos 
(2). Este compuesto es considerado como disruptor endócrino, 
mutagénico, carcinogénico y teratogénico (3). Las descargas de 
efluentes provenientes de las industrias a los encauses de ríos 
se consideran la principal fuentes de contaminación por este 
compuesto (4). Ante el constante incremento y uso del BFA, la 
utilización de poblaciones microbianas autóctonas con ayuda de 
otras técnicas de biorremediación ha sido una opción para su 
degradación, debido a su alta tolerancia, capacidad metabólica y 
fácil crecimiento (5). 
El objetivo del presente estudio fue aislar y seleccionar 
microorganismos provenientes de la cuenca del rio Zahuapan-
Atoyac capaces de crecer y tolerar altas concentraciones de 
BFA. 
 
Metodología. Para el aislamiento de los microorganismos se 

tomaron cuatro puntos estratégicos de las descargas de aguas 
residuales de diferentes industrias en la cuenta del Rio 
Zahuapan-Atoyac, reportadas como puntos emergentes de 
contaminación. Se realizó un aislamiento in situ inoculando con 
1 gr o mL de muestra, según fuera el caso (suelo, sedimento y 
agua) en tubos con 15 mL de medio Czapek para hongos y caldo 
nutritivo para bacterias, posteriormente fueron incubados en 
agitación a 120 rpm, a 30 ºC durante 5 d (6). Se tomó una 
alícuota de 100 µL de cada muestra y fue sembrada mediante la 
técnica de césped en placas de agar Czapek y Agar MSM, para 
el aislamiento de hongos y bacterias, respectivamente (6). Las 
placas fueron incubadas durante 5 d a 30 ºC hasta la aparición 
de colonias visibles. Después fue adicionada una cobertera de 
agar Czapek y agar BSM, respectivamente dependiendo del tipo 
de microorganismo, estos medios fueron contaminados con 250 
y 500 ppm de BFA. Los microorganismos que lograron crecer 
sobre la superficie de la cobertera fueron purificados en PDA 
para hongos, medio saboroud para levaduras y agar nutritivo 
para bacterias (6). La nomenclatura empleada para nombrar 
cada MO inicia con una letra que representa el sitio, seguida de 
un numero arábigo para designar el tipo de muestra: 1 (agua), 2 
(sedimento) y 3 (suelo). 
 
Resultados. De las muestras colectadas se aislaron diferentes 
colonias de hongos, bacterias y levaduras. En la Figura 1 se 

muestra el número de colonias de hongos, bacterias y levaduras, 
aislados de la cobertera de 250 y 500 ppm de BFA. Se obtuvo un 
total de 37 colonias de hongos provenientes de la cobertera de 

250 ppm, significativamente mayor al número de bacterias y 
levaduras (p<0.05). Con respecto a los microorganismos 
provenientes de la cobertera de 500 ppm se aislaron un total de 
14 colonias de hongos, 10 de levaduras y 9 de bacterias, de igual 
manera  el número de colonias de hongos fue significativamente 
mayor al número de levaduras y bacterias (p<0.05). En la Tabla 
1 se muestra el número de bacterias Gram + y – aisladas de cada 

cobertera, respectivamente.  

 
Fig. 1. Microorganismos aislados de la cobertera de 250 ppm (A) y 500 

ppm (B) de BFA. 
 

Tabla 1.  Morfología y número de bacterias aisladas de los diferentes 
sitios de muestreo. 

 
Conclusiones. El mayor número de microorganismos aislados 

fue proveniente de la cobertera de 250 ppm, sin embargo los 
provenientes de la cobertera de 500 ppm de BFA mostraron 
mayor tolerancia a este compuesto, por lo que se sugiere que 
podrían ser empleados en la construcción de un consorcio 
microbiano sinérgico capaz de degradar BFA en procesos de 
biorremediación. 
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