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Introducción. Los sistemas de diagnóstico de 
patógenos en agroindustria, si bien están en constante 
modernización, dependen en gran medida del 
reconocimiento de síntomas en la planta, los cuales 
cuando son observables cuando el cultivo se encuentra 
en un estado avanzado de la enfermedad, o bien, si se 
utilizan métodos de detección temprana, éstos involucran 
el traslado de la muestra para su análisis en laboratorios 
centralizados, lo que implica tiempos de respuesta 
largos, durante los cuales, la enfermedad ha progresado 
obligando a la destrucción del cultivo afectado y en 
ocasiones a otros aledaños.  
El objetivo del presente trabajo fue desarrollar una 
plataforma integral portátil, que mediante PCR isotermal 
(1) pueda emitir un agrodiagnóstico en campo, que 
brinde resultados certeros en un corto periodo de tiempo, 
y así agilizar la toma de decisiones y, por consiguiente, 
disminuir las pérdidas en producción agrícola.  
 
Metodología. La metodología establecida para alcanzar 
el objetivo planteado se llevó a cabo en un ambiente de 
estrecha vinculación multidisciplinaria entre el 
CINVESTAV Unidad Irapuato y la empresa 
GENES2LIFE SAPI de CV. La empresa a través de su 
Departamento de Bioingeniería, trabajó en el diseño, 
prototipado y ensamblaje de los elementos que 
conforman la plataforma integral, mientras que el equipo 
científico estuvo constituido tanto por integrantes de la 
empresa, como por integrantes del Centro de 
Investigación, quienes validaron el funcionamiento de la 
plataforma comparando con ensayos realizados en 
laboratorio, específicamente en detección de Hemileia 
vastatrix (2) utilizando 150 hojas de cafeto 
diagnosticadas como positivas por métodos estándar y 
empleando termocicladores comerciales. Una vez que el 
sistema fue validado se solicitó la protección intelectual 
en fase nacional bajo el número de expediente 
MX/a/2017/013215. 
 
Resultados. LUCi es una plataforma integral portátil 
para realizar un diagnóstico por ADN de fitopatógenos en 
campo. Cuenta con un disruptor celular que permite una 
fácil extracción de ADN, un termobloque que permite 

trabajar a temperaturas y tiempos de reacción 
específicos para realizar amplificación de material 
genético por PCR isotermal y un sistema que permite 
visualizar los resultados de una forma amigable (Fig. 1). 
LUCi actualmente se produce y ensambla bajo 
certificaciones ISO:9001 e IS013485, y se comercializa 
como una plataforma que ofrece una alternativa viable y 
rentable para hacer frente a problemáticas actuales en 
campo. 
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Fig. 1. Imagen de LUCi y ensayos de detección de Hemileia vastatrix 
en LUCi y en un termociclador comercial. A) Plataforma integral portátil 

para diagnóstico en campo con sus componentes. B) Detección de 
Hemilia vastatrix utilizando LUCi. C) Detección de Hemileia vastatrix por 

qPCR (2). M+ muestras diagnosticadas como positivas, M- muestras 
diagnosticadas como negativas. CN control negativo 

 

Conclusiones. Se logró el desarrollo de una plataforma 
portátil integral enfocada a diagnóstico molecular por PCR 
isotermal que ofrece la ventaja competitiva de ser 
eficiente, económico y de fácil manejo con beneficios para 
sector agrícola.  
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