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Introducción.La rizósfera es la interfase entre las raíces 
de las plantas y el suelo, donde habita una gran diversidad 
de microorganismos que afectan el crecimiento y la salud 
de las plantas (1,2). Comprender, predecir y controlar la 
estructura y función de la rizosfera permitirá aprovechar 
las interacciones planta-microbio y otras actividades de la 
rizósfera como un medio para aumentar o restaurar la 
calidad de suelos agrícolas, la productividad del 
ecosistema vegetal, así como la respuesta de la planta 
ante perturbaciones bióticas y abióticas (3,4).  
El objetivo de este estudio fue evaluar el efecto de un par 
de bioestimulantes sobre el microbioma rizosférico de Vitis 
vinifera como modelo de cultivo perenne. 
 

Metodología. El tratamiento consistió en la aplicación de 
un inductor de exudados radiculares (ExuRoot® Innovak 
Global) y de crecimiento de raíces secundarias y pelos 
absorbentes (Nutrisorb® Innovak Global) aplicados a raíz 
durante las etapas de brotación y poscosecha de Vitis 
vinifera var. Flame. Se cuantificó de manera indirecta la 
biomasa mediante actividad deshidrogenasa (DH) (3). La 
diversidad bacteriana se evaluó utilizando un enfoque de 
secuenciación del gen del ARN ribosomal 16S utilizando 
la plataforma Ilumina MiSeq.   
 

Resultados.  
 
Tabla 1. Actividad DH en suelo y rizósfera en la etapa de poscosecha. 

 
 Suelo no rizosférico Suelo rizosférico 

Control 5.267±0.711 11.429±3.817 
Tratado 8.057±0.913* 17.958±0.459* 

 
*Diferencias significativas (p<0.05) entre compartimientos. 

 
La actividad microbiana al inicio de los experimentos 
(brotación) fue de 5.12 y 5.91 en suelo no rizosférico y 
rizosférico respectivamente. Durante la etapa de 
postcosecha no se observó un incremento en el suelo no 
rizosférico en el control, mientras que en el suelo 
rizosférico el incremento fue del 93%. En el tratamiento, 
las actividades se incrementaron 57 y 300% en el suelo no 
rizosférico y rizosférico respectivamente. 

Para el análisis metataxonómico se obtuvieron un total de 
8,645,049 secuencias que se agruparon en 1,674,936 
OTUs, usando un 97% de identidad de las mismas. Las 
clases de bacterias más abundantes a lo largo de los 
compartimientos suelo, rizósfera y rizoplano fueron 
Alphaproteobacteria, Bacilli, Actinobacteria, Gammapro 
teobacteria y Plactomycetacea (Fig. 1). La clase Bacilli se 
reduce en abundancia desde el suelo no rizosférico hacia 
la rizósfera y rizoplano en las dos etapas fenológicas del 
cultivo, mientras que la clase Alphaproteobacteria 
aumenta desde el rizoplano hacia el suelo no rizosférico.  
 

 
Fig.1 Histograma de abundancia relativa de las principales clases en 
suelo, rizósfera y rizoplano. 

 

Conclusiones. El ensamblaje del microbioma de la raíz 
de la vid está influenciado por factores como el manejo del 
cultivo y la etapa de desarrollo fisiológico de la planta.   
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