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Introducción. Con alrededor de 8 millones de 
quemaduras anuales y 2% de hospitalizaciones por 
heridas crónicas globalmente (1,2), se siguen 
buscando alternativas terapéuticas para disminuir los 
tiempos de hospitalización. Dentro de estas, enzimas 
que promueven el desbridamiento enzimático como 
serina proteasas (SP) y anexinas (ANX) por su 
relevancia en procesos de curación (3,4). La búsqueda 
de estas en fuentes como el pez Pangasius 
hypophthalmus representa una potencial alternativa, 
debido a la similitud funcional y homología entre 
proteínas dérmicas de peces y humanos (4).  
Por ello, el objetivo del presente trabajo fue proponer 
a través de la minería proteogenómica, candidatos de 
SP y ANX de P. hypophthalmus con potencial 
homología a las presentes en los procesos de 
curación de heridas en la piel del ser humano. 
 

Metodología. La búsqueda de SP y ANX candidatas 
de P. hypophthalmus fue realizada mediante la 
identificación de locus (TBLASTN) en su genoma 
(GCA_009078355.1) e obtención de su respectiva 
secuencia aminoacídica (BLASTX) que correspondiera 
a alguna de estas proteínas. Posteriormente se validó 
la presencia genes de los candidatos en la piel de P. 
hypophthalmus a través de RT-PCR. Finalmente, se 
modelaron las estructuras de las proteínas candidatas 
(Alphafold), y se estudió su conservación estructural y 
funcional (DALI y Consurf), así como la relación 
evolutiva entre las proteínas de ambas especies 
mediante reconstrucción filogenética (máxima 
verosimilitud, 1000 Bootsraps, IQtree). 
 

Resultados. La búsqueda de similitud secuencial 
permitió identificar 13 candidatos de los cuales se logró 
validar la presencia de 6 en la piel de P. hypophthalmus 
(Fig.1.A). Posteriormente se estudió la similitud 
estructural de las candidatas con respecto a 4 ANX 
(ANXA 3, 4, 5 y 8) y 6 SP (KLK 4, 5, 6,7, 8 y 10) 

humanas mediante alineamientos estructurales que 
revelaron la conservación de la triada catalítica en caso 
de SP, como de los sitios de unión a calcio tipo I y II 
para ANX (Fig.1B). Finalmente, la relación filogenética 
muestra que las SP y ANX de P. hypophthalmus son 
parálogas a las de Homo sapiens. 

 
 

Fig. 1. Presencia y conservación estructural de SP y ANX de P. 
hypophthalmus. A) RT-PCR (n=3) de RNA total de piel A) Ejemplo 
representativo de conservación de sitios funcionales (caja roja) y 
estructurales de SP y ANX (Consurf).  
 

Conclusiones. Se observó una conservación 
estructural entre SP y ANX de P. hypophthalmus a 
aquellas con función en los mecanismos de curación 
de heridas en seres humanos.  
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