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Introduccion. Las Rizobacterias Promotoras del alrededor de 4,200 CDSs que poseen las cepas, entre

Crecimiento Vegetal (PGPR por sus siglas en inglés)
poseen gran interés en el campo agroecoldgico gracias
a los beneficios que brindan a las plantas con las que
se asocian a través de las diferentes actividades
metabdlicas que realizan (1) como la fijacion de
nitrégeno, la produccién de fitohormonas, la
solubilizaciéon de P y K, la produccion de sideréforos y
de compuestos organicos volatiles, el biocontrol de
fitopatdgenos, etc (2). Se sabe que bacterias
pertenecientes al mismo género o incluso a la misma
especie pueden tener variaciones en las actividades
PGPR que realizan (3), estas variaciones se deben a
diferentes factores como la adquisicion de nuevas
secuencias genéticas o el reordenamiento de las ya
existentes, generando diversidad genética y fenotipica
(4). El objetivo de este trabajo fue determinar las
diferencias genéticas que existen entre 2 cepas del
género Stenotrophomonas, EMP12 y EMPA41,
cercanas filogenéticamente, que poseen
caracteristicas PGPR diferentes.

Metodologia. Se secuenciaron en la plataforma
PacBio los genomas de las 2 cepas. El andlisis
bioinformético culmind en el ensamble de novo de los
genomas, la identificacion genotaxondémica, la
anotacion de genes y un andlisis de gendémica
comparativa que incluy6 la determinacion del genoma
central y el genoma accesorio.

Resultados. Las secuencias obtenidas de ambas
cepas permitieron el ensamble de buena calidad de los
genomas, ambos con longitud de 4.5+0.1Mb, que
concuerda con los genomas previamente reportados
para este género bacteriano. La identificacion basada
en genoma determind que estas cepas pertenecen al
género Stenotrophomonas, con un valor ANI > 75%
con cepas tipo previamente reportadas. Al comparar
los genomas de las dos cepas en estudio presentaron
ANI = 91.52%, confirmando su cercania filogenética.
La anotacion de ambos genomas permitid observar
gue estas cepas poseen genes con funciones
relacionadas con sus capacidades PGPR como la
movilidad y quimiotaxis, la produccion de metabolitos
secundarios, el metabolismo de N, P y K, etc. La
comparacion genomica permitid6 observar que de

BioTecnologia, Afio 2023, Vol. 27 No. 4

1,100 y 1,200, dependiendo del genoma, son de
proteinas hipotéticas y comparten 2,038 entre ellas y
con la cepa de referencia S. rizophilia, el resto son
exclusivos de cada cepa; ademas de la comparacion
por actividad PGPR se pudo determinar que, por
ejemplo, para el metabolismo de N comparten solo el
30.5% de genes y solo una cepa posee genes
exclusivos.

Conclusiones. Ambas cepas en estudio pertenecen
al género Stenotrophomonas, que cuenta con un gran
namero de especies reportadas como PGPR, y son
cercanas desde el punto de vista filogenético; la
anotacion gendmica determind que poseen una
amplia coleccion de genes relacionados con sus
caracteristicas PGPR y aunque comparten muchos
de ellos, algunos otros solo se encuentran en una
cepa, lo que podria explicar las diferencias fenotipicas
gue presentan y gue generan que una cepa tenga
mejores caracteristicas PGPR que la otra.
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