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Introduccion. El consorcio PM06 es una comunidad
microbiana obtenida del pericarpio de maiz

Tabla 1. Abundancia de dominios CAZy en el metasecretoma.

! A . Género Dominio Abundancia
nixtamalizado, con capacidad de degradar 86% de este CAZy masica (%)
residuo en 168 h. Estudios metagenémicos indican la - 8 4h
presencia de los  géneros  Paenibacillus, g g:zgzgmg 3:36 ?g-gg
Aneur/n'/baCII/us, B_aC{/lus, Microbacterium, Le/fSOI’wlaly Paenibacillus GH10 4.10
Nocardia, principalmente. El analisis Leifsonia AA7 233
metatranscriptomico, indica la expresién de sistemas Bacillus GH13 2.24
modulares enziméticos que actian sobre la superficie gaC{;;us éAHl,O 122—,
del residuo; sin embargo, hasta el momento se conoce Bzg:.”gz GH1 136
poco acerca de Ios_ sistema_s enzimaticos solubles Microbacterium CBMS51 116
secretados por los microorganismos. Bacillus GH3 1.07
Este trabajo tiene como objetivo el analisis del %’CfOZ?Cfef’um ﬁAHP ]-8?
metasecretoma del consorcio PMO06 durante la ocardla \
degradacion de pericarpio de maiz nixtamalizado. 96 h

Bacillus GH3 12.98
Metodologia. El consorcio PM06 fue crecido en un Bacillus GH1 7.25
medio compuesto por 5 g/L de extracto de levadura y zz‘é;”ﬁ’ja ggm;j g-gg
40 g/L d_e’ perlcaorplo de maiz mxtamgllzado. Durantg la Microbacterium CBM2 578
incubacién (37 C 125 rpm) se analizaron los cambios Microbacterium AA4 181
en la composicion del pericarpio, actividad de las Paenibacillus GH3 1.61
enzimas involucradas en la degradacion y las proteinas Leifsonia GH1 1.01
secretadas por proteémica cuantitativa sin etiquetas, 168 h
en tiempos seleccionados. Microbacterium AA4 28.68
Nocardia GH2 5.71
Resultados. El andlisis metasecretémico indica la z?g;g‘ézcteﬁum ggaz g-gg
abundanma.de_gllcosnhldrolasas en etapas |n|C|a_Ies del Microbacterium AA15 250
proceso principalmente secretadas por Bacillus y Nocardia CBM23 2.40
Paenibacillus. El avance de la degradacion resulta en Paenibacillus GH9 2.25
un incremento de la recalcitrancia del sustrato y en un Feniiglig GH2 1.44
. ; Microbacterium GH13 1.29
aumento en la abundancia de oxidorreductasas . !
Microbacterium GH16 1.23

principalmente secretadas por el género
Microbacterium. La carencia de actividad lacasa y
peroxidase, asi como la abundancia de enzimas que
generan peroxido de hidrégeno, sugiere la
participacion de reacciones Fenton en la degradacion.

Conclusiones. Durante la degradacion, el consorcio
PMO6 secreta diversas oxidorreductasas involucradas
en el metabolismo de azucares y compuestos fendlicos
y en la produccién de peréxido de hidrégeno, un co-
sustrato de diferentes enzimas y un reactivo para la
generacion de radicales libres que podrian participar en
el proceso degradativo.
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