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Introduccion. Durante el estado de transiciéon las
bacterias activan diversos estados fisioldgicos
necesarios para sobrevivir en condiciones adversas.
La proteina AbrB es uno de los reguladores de estado
de transicibn mayoritamente involucrados. Sin
embargo, lo que se sabe al respecto ha sido estudiado
principalmente en Bacillus subtilis. Reportes recientes
evidencian la importancia de caracterizar proteinas tipo
AbrB (AbrB-like) en diversas bacterias, principalmente
en funciones de supervivencia como la respuesta a
estrés oxidativo (1), activacion de genes regulados por
nitrégeno (2) y en la expresién de hidrogenasas en
cianobacterias (3) y motilidad swarming (4) por
mencionar algunas. Por ello, el objetivo de este trabajo
fue la de comparar la homologia entre secuencias
AbrB-like de diferentes especies bacterianas y mostrar
el efecto de AbrB cuando se mantiene expresado
durante el crecimiento bacteriano.

Metodologia. Se realizaron alineamientos en la
plataforma NCBI Protein Blast, 2023 para conocer el
nivel de identidad entre secuencias AbrB-like de
diferentes especies bacterianas. Posteriormente,
utilizando una construccién que mantiene un nivel de
expresion mayor de AbrB en cepas de B. subtilis
(induccién con IPTG), se establecieron experimentos
de comparacion con la cepa wild-type para evaluar
funciones de supervivencia como la motilidad por
dispersion (LB 0.7% agar), produccion de biomasa
(cinéticas de crecimiento ML) y produccion de
enzimas degradativas (LB+almidon+IPTG+Lugol).

Resultados. Se llevo a cabo una comparacion de
homologias entre la secuencia reportada de AbrB y las
AbrB-like encontradas en diversas bacterias (Fig.1),
observando un alto grado de conservacién
principalmente en la regién N-terminal de unién a ADN.
Comparando funciones de supervivencia se observa
que cuando la expresién de AbrB se mantiene, se logra
potenciar fenotipos como la motilidad por dispersion, la
produccion de enzimas degradativas para el
aprovechamiento de nutrientes y la produccion de
biomasa (Fig.2); sin embargo, la esporulacién se ve
afectada.
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Fig. 1. Homologia entre secuencias AbrB-like de diferentes
bacterias con la proteina AbrB de B. subtilis.
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Fig. 2. Evaluacién de funciones propias del estado de transicion:
a)motilidad, b)produccién de enzimas degradativas y c)produccién
de biomasa(izqg) y esporulaciéon(der). Comparacion entre cepas B.
subtilis wild-type(wt) y cepas sobreexpresantes de AbrB (AbrB+).

Conclusiones. Se sugiere que AbrB es un regulador
de estado conservado en bacterias y su regulacion
influye en la supervivencia de las células bajo
condiciones de escasez, lo cual es de suma
importancia desde el punto de vista en la produccién
industrial de diversos productos biotecnoldgicos.
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