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Introduccion. Los small nucleolar RNAs (snoRNAs)
son un tipo de RNAs no codificantes de 60-300
nucleétidos, localizados en el nucléolo, cuya funcién es
guiar al RNA ribosomal para la metilacion y
pseudouridilacion postranscripcional (1). El papel de
los snoRNAs en el establecimiento y progresion del
cancer ha sido poco estudiado, pero se sabe que
ciertas mutaciones y modificaciones en la expresion de
los snoRNAs estan relacionadas con los procesos de
tumorogénesis (2). En nuestro grupo de investigacion,
hemos determinado el perfil de expresion de snoRNAs
en muestras de sangre periférica de pacientes con
leucemia linfoblastica aguda (LLA) comparando con
individuos sanos. La LLA es el cancer de mayor
prevalencia en las nifiez en todo el mundo. Entre los
principales resultados encontramos que scaRNAG,
SNORD109A/B, SNORD113-9, SNORD114-1,
SNORD116-11 y SNORD116-23 se expresan
significativamente a la baja sobre todo en pacientes en
recaida; por otra parte, SNORD44 y SNORD112, se
observaron  sobreexpresados considerando las
muestras de pacientes con LLA en todas las etapas de
tratamiento (3). El objetivo del presente trabajo fue
evaluar la expresion de snoRNAs de interés clinico en
lineas celulares para posteriormente realizar diferentes
ensayos que permitan elucidar su papel en la
leucemogénesis.

Metodologia. Se obtuvo RNA a partir de tres pases
consecutivos de las diferentes lineas celulares, se
sintetiz6 cDNA 'y posteriormente se analizé la
expresion de 18 snoRNAs mediante RT-PCR. La
expresion relativa se evalu6 con el método 2dcCt,
utilizando U6 como gen enddgeno.

Resultados. La expresion de 18 snoRNAs en lineas
celulares se presenta en la Figura 1. Los snoRNAs de
relevancia clinica se indican con una estrella (azul,
regulados a la baja; rosa, regulados a la alta). En las
lineas celulares de origen leucémico (Jurkat, NALM6,
REH y RS4; 11) no se aprecian los snoRNAs
encontrados regulados a la baja en muestras clinicas
de LLA. En un intento de encontrar una linea celular
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que expresara naturalmente los snoRNAs de
relevancia clinica para poder silenciarlos, se evalu6 su
expresion en células de riidn de embrion y de
carcinoma de pulmén (HEK-293 y A549), sin embargo,
no se detecté expresion de los snoRNAs buscados. Por
otra parte, en las lineas de origen leucémico, el
scaRNA9, SNORD-55 y SNORD-110, se expresan en
distintos niveles dependiendo de la linea celular.

Jurkat 145'(‘%
[ =
RS4;11 5
HEK-293 osgL
A549 -
wl Tl T T Talal T 1T 3dkk
C2IIIRYBLONOR PP TR
22002003 EE0R0NT 8
rrrrorr08S00rrrrree
ggoomoomrmmoooooaa
meZOZZODOOmmImmmm
NDHNZHNZXZZOO0O000
n NnoPNZzzZzz2z00
z NHNDNNZEZ
%) ny

Fig. 1. Expresion de 18 snornas de relevancia clinica evaluados por
RTg-PCR. Se muestra el promedio de las determinaciones de tres
pases independientes. Las estrellas representan los snoRNAs
encontrados a la baja (azul) o a la alta (rosa) en muestras clinicas
de sangre periférica de pacientes con LLA.

Conclusiones. Cualquiera de las lineas celulares de
origen leucémico puede utilizarse como modelo para la
expresion exégena de los snoRNAs de relevancia
clinica. Sin embargo ninguna linea celular evaluada
hasta ahora podria utilizarse como modelo para el
silenciamiento de los snoRNAs de interés clinico.
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