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Introduccioén. Las rickettsiosis, es una enfermedad
zoonotica causadas por bacterias obligadas del género
Rickettsia y transmitidas = por  ectoparasitos
hematéfagos, han sido responsables a nivel nacional
de un promedio de 500 casos confirmados por afio, y
més de 2000 casos sospechosos (2015) (1). Aunque la
incidencia es relativamente baja, la naturaleza
inespecifica de los sintomas (fiebre, dolor de cabeza,
mialgia y malestar) (2) también presentes en otras
patologias como el Zika, Chikunguya, influenza, fiebre
tifoidea, asi como dengue (3), algunas limitaciones en
la confirmacién del diagndstico diferencial, contribuyen
a la rapida evolucion del cuadro clinico y desenlace
fatal de la enfermedad. Por lo que un diagnéstico
oportuno, en conjunto con un tratamiento adecuado
puede mejorar el pronostico de la enfermedad. Las
proteinas en la membrana externa tienen un importante
papel en la interaccion huésped-patégeno debido a
gue estas se encuentran en contacto directo con el
ambiente externo, participan en la adhesién celular, en
la interaccion con los componentes citoplasmaéticos,
polimerizacién de actina y/o estimulacion/ evasion de
la respuesta inmune (4). Por su parte la proteina Adr2
juega un papel dentro de la infeccién del huésped se
centra en la adhesion e invasion celular y dado que
cuenta con un dominio de unidn a la vitronectina
reguladora del complemento, le confiere resistencia a
la destruccién mediada por el mismo (5).

Disefiar y expresar en sistemas heterdlogos antigenos
de proteinas rickettsiales (sAdr2) y probar su potencial
antigénico.

Metodologia. El gen que codifica para los cinco loops
externos de la proteina rickettsial Adr2 se clond en el
vector de expresion pET28. Después con el constructo
se transformaron cepas competentes de E. Coli DH5«
y BL21 DEC para la proliferacion del vector y la
induccion de expresién de la proteina respectivamente.
Tras romper la membrana celular por presién osmotica
de la cepa BL21 DEC se purific6d el producto de
expresion por cromatografia de afinidad con una
columna de Ni-NTA y se evaluaron las fracciones de
elucién con un gel SDS-PAGE al 10%. Finalmente se
comprobd el potencial antigénico de la proteina con un
Western-Blot, transfiriendo la proteina del gel SDS-
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Page a una membrana de PVDF, exponiendola a una
seroteca de nifilos con diagndstico positivo a Rickettsia
por PCR en tiempo real, el anticuerpo secundario
utilizado fue 1gG e IgM.

Resultados. La expresion en BL21 se indujo con IPTG
a una concentracion de 1mM a 18°C durante 14hr, en
el gel SDS-PAGE se observan bandas
correspondientes al peso molecular teérico de sAdr2,
mientras que en elinmunoblot se puede observar cémo
fue reconocida por anticuerpos presentes en sangre.

A) B)

Fig. 1.A) SDS-PAGE 10%. Fracciones de elucion 1 y 2 donde se
puede observar la proteina recombinante sAdr2 B) Membrana de
PVDF resultado de un Western-Blot donde sAdr2 reaccioné con
plasma de un nifio infectado con Rickettsia ricketssi.

Conclusiones. Es necesario continuar con estudios
ya que la proteina recombinante sAdr2 tiene potencial
antigénico dado que es reconocida por anticuerpos
circulantes en sangre periférica positiva a rickettsiosis,
esto podria ser clave en aplicaciones diagnosticas y
terapéuticas
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