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Introducción. Las bacterias del género Streptomyces 
son importantes debido a su capacidad para producir 

metabolitos secundarios biológicamente activos, entre 
ellos los antibióticos. Su síntesis se ve sujeta a una 
gran cantidad de mecanismos regulatorios, entre ellos 

la Represión Catabólica por Carbono (RCC). Dicho 
mecanismo consiste en el uso secuencial y ordenado 
de fuentes de carbono. La RCC en Streptomyces ha 

sido estudiada en Streptomyces coelicolor A3(2),  
debido a que se conoce su genoma en su totalidad y 
produce al menos 3 antibióticos pigmentados: 

actinorrodina (Act), undecilprodigiosina (Red) y la 
coelimicina (CPK) (1). Recientemente, en un estudio 
transcriptómico, donde S. coelicolor fue sometida a 

concentraciones represoras de glucosa, se observó 
que 645 genes presentaron una expresión diferencial. 
De ellos al menos 20 correspondían a reguladores 

transcripcionales, y de los cuales el gen sco7424 llamó 
particularmente la atención debido a que fue el 
regulador con mayor sobre-expresión en condiciones 

represoras (1). 
Por ende, el objetivo de este proyecto es evaluar la 
inf luencia del regulador transcripcional SCO7424 

sobre la síntesis de los antibióticos Act y Red en 
Streptomyces coelicolor. 
 

Metodología. Para determinar los posibles genes 
blanco del regulador SCO7424, se obtuvo su f irma 
mediante el programa MEME y los genes blanco 

empleando MAST (2).  Para determinar el efecto del 
regulador, se planea su eliminación de la cepa S. 
coelicolor M145 mediante la técnica de PCR targeting 

(3). Posteriormente, se complementará la cepa 
Δsco7424::apra mediante transformación por 
protoplastos (4).  Una vez obtenidas ambas cepas, se 

medirán los parámetros de crecimiento, consumo de 
glucosa y producción de Act y Red (5). Finalmente, se 
realizará RT-qPCR de al menos 3 posibles genes 

blanco involucrados en la síntesis de antibióticos (5).  
 
Resultados. El regulador transcripcional SCO7424 

tiene 2832 posibles genes blanco, de los cuales 99 
corresponden a genes involucrados en la síntesis de 
metabolitos secundarios en S. coelicolor. 
 

Fig. 1. Firma o posible sitio de unión a ADN del regulador 
transcripcional SCO7424 

(CGTCGXXGXCGAXXACXXCCTGGTCGXTG) obtenida mediante 
MEME (2). 
 

 
Fig. 2. Gráfica de posibles genes blanco de SCO7424 y sus 

funciones obtenidos mediante MAST (2).  
 

Conclusiones. Dentro de los 99 genes blanco 
involucrados en la síntesis de metabolitos secundarios, 

se hallan genes que codif ican para policétido sintasas, 
enzimas encargadas de la síntesis de algunos 
antibióticos, como Act y Red.  
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