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Introducción. Las peptidil-prolil cis-trans-isomerasas 
son enzimas ubicuas de los seres vivos responsables 
de cambios conformacionales in vivo, ayudando a un 
correcto plegamiento en las proteínas3. Así, la PPIasa 
humana, se ha usado con éxito en el replegamiento 
asistido de proteínas recombinantes de difícil 
expresión2. Dado que se encontraron ortólogos de la 
hPPIasa en el parásito Trichomonas vaginalis1, a 
saber, la proteína TvCyP1, el objetivo de este trabajo 
es expresar TvCyP1 en E. coli, purificar y evaluar de su 
actividad PPIasa, para que en trabajos posteriores se 
pueda evaluar su participación como chaperona en el 
replegamiento in vitro de proteínas de parásito de difícil 
expresión. 
 
Metodología. Se realizó el cultivo y crecimiento (a 
37°C) de la cepa de E. coli BL21DE3 transformadas 
con el plásmido pET28a+-TvCyP1 (Donado por Dr.  J. 
Tai6). La inducción se llevó a cabo a 16ºC x 16hrs. La 
purificación se llevó a cabo por IMAC-Ní a partir de la 
fracción soluble. La actividad PPIasa se determinó por 
un ensayo reportado previamente basado en el 
replegamiento de la RNAsa T14. 
 
Resultados. En la figura 1a se observa el perfil 
electroforético de los resultados de la inducción de 
expresión de r-TvCyP1. En la figura 1b muestra la 
proteína r-TvCyP1 purificada por cromatografía de 
afinidad a Níquel a partir de la fracción soluble. Se 
estimo una actividad relativa de la TvCyP1 del 77% con 
respecto a los controles (Tabla 1). 
 
 

 
Tabla 1.  Ensayo de actividad por replegamiento de RNAsa T1.  
Valores de pendiente y actividad relativa de TvCyP1 respecto a los 
controles. 

 
 
 

 

        

Fig. 1. En a) Expresión de TvCyP1 en BL21-DE3. Carril 1: 

MPM 250 kDa. Carril 2: Extracto total antes de inducir, Carril 

3: Extracto total después de inducir, Carril 4: Fracción soluble, 

Carril 5: Fracción insoluble. En b) r-TvCyP1 purificada por 

IMAC-Ní. Falta. Carril 1: MPM 250 kDa, Carril 2: Fracción 

soluble, Carril 3: Proteína r-TvCyP1 purificada. 

 
 

Conclusiones. La proteína Ciclofilina1 de T. vaginalis 
se expresó en E. coli BL21 (DE3) de forma exitosa en 
la fracción soluble y se purificó de manera adecuada 
en concentraciones suficientes para los ensayos de 
actividad. Además, la proteína se obtiene en su forma 
activa, por lo cual puede ser factible de ser utilizada en 
ensayos posteriores de replegamiento de proteínas de 
difícil expresión. 
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Tratamiento Valor de la 
Pendiente 

Desviación 
estándar 

Actividad 

0 nM Ciclofilina 0.4451 0.03994 0% 

25 nM TvCyP1 0.5815 0.01071 77% 

25 nM hCypA 0.6228 0.02332 100% 
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