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Introduccion. Las lipasas [EC 3.1.1.3] son enzimas que
catalizan la hidrélisis de enlaces tipo éster en la interfase
agua-aceite. Existen diversas clasificaciones de las lipasas,
algunas de las cuales se basan en su especificidad por
sustrato, ademés de otras caracteristicas bioguimicas como
pH Optimo y temperatura 6ptima de reaccién. Por otro lado,
se sabe que aunque en estructura tridimensional las lipasas
de diversos origenes comparten motivos semejantes
(plegamiento &&) no hay una similitud significativa en sus
secuencias. A pesar de ello, siempre se ha buscado la manera
de agrupar a las lipasas con base en su semejanza en
secuencia de aminoacidos y caracteristicas bioguimicas.

Con €l objeto de clasificar alalipasade P. candidumdentro
de alguno de los grupos de enzimas lipoliticas de origen
fungal, se secuenci6 el extremo N-termina de laenzimay se
compard con secuencias reportadas para otras lipasas.
Metodologia. La purificacién de la enzima se llevd a cabo
segin el método reportado previamente (1). Se anaizo la
secuencia N-terminal de la lipasa pura, usando un
secuenciador de proteinas automatizado Protein sequencer
491, Procise (Applied Biosystems, Germany). La
comparacién de secuencias se hizo utilizando las bases de
datos TTEMBL y Swissprot (http://www.ebi.ac.uk/).

Resultados y discusion. Una vez obtenida la secuencia de
aminoacidos del extremo amino-terminal de la lipasa de P.
candidum, se hizo una comparacién contra secuencias de
lipasas provenientes de otros hongos filamentosos. Como se
puede observar en la tabla 1, existen diversas similitudes en
las secuencias de aminoécidos del extremo N-terminal de las
lipasas que hidrolizan triglicéridos. Aqui se muestra el ya
conocido grupo de Rhizomucor miehei, al cual pertenecen
Rhizopus delemar, Humicola lanuginosa y Fusarium
heterosporum (2). Asimismo, se puede distinguir el grupo de
enzimas provenientes del género Penicillium, las cuales
comparten los consensos AAFPDL y AAKLSSA y que son
diferentes alos del grupo de R. miehei. Del mismo modo, se
observa una gran similitud entre las secuencias de las
enzimas que hidrolizan mono y diglicéridos, como son las
lipasas provenientes de P. camembertii, P. cyclopium (3) y
Aspergillus oryzae (4). Es de hacer notar la abundancia de
residuos Ala que presentan todas estas lipasas de
triglicéridos del género Penicillium, lo cual no se observaen
las secuencias de las lipasas del mismo género que
hidrolizan mono y diglicéridos. Sin embargo, estas lipasas de
mono y diglicéridos comparten el consenso QXAAA que
presentalalipasadetriglicéridos de H. lanuginosa.

Tabla 1. Comparacion de las secuencias de aminoacidos de los
extremos N-terminal de lipasas de origen fungal.

Pcy! ATADAAAFPD] HRAAKL SSA
Pexp AVAASAAFPDI XRAAKL SSA
Psol ATAATAAFPDIL NKAAKL SSA
Pcan AAGAAF PDLIHHAAAL S
Pcam DVSTSELDQFEF\WQYAAASY
Pl | DVSTSELDQFIEFXVQXAAAY
Aory X1 PTTQL XXFK

HI an EVFQPL FNQFNLH c
Fhet AVTVTTQDL SNFRAYLQHADAAYC
Rni e | PBGI RAAT | YT TEPANSYC
Rdel BD KVVAATTA BEEEIT AGIA AYC

Pcyl: P. cyclopiuml, Pexp: P. expansum, Psol: P.solitum, Pcan:
P.candidum, Pcam: P. camembertii, Pcll: P. cyclopiumll, Hlan: H.
lanuginosa, Aory: A. oryzae, Fhet: F. heterosporum, Rmie: R.
miehei, Rdel: R. delemar y R. niveuslipasall.

Conclusiones. De acuerdo a los resultados obtenidos,
podemos concluir que existen dos grupos de lipasas que
hidrolizan triglicéridos, ademas del grupo de enzimas que
hidrolizan mono y diglicéridos. e grupo de R. miehei y €
del género Penicillium a que pertenece la lipasa de P.
candidum
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