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Introducción . Babesia spp., importante agente 
etiológico de la babesiosis en animales domésticos, es un 
parásito protozoario Apicomplexa que invade los eritrocitos 
en su hospedero intermediario. Se desconoce exactamente el  
mecanismo de internalización que los parásitos Apicomplexa 
utilizan para invadir la célula hospedera, sin embargo se 
piensa que la fuerza motriz conductora involucra la 
polimerización de la actina y algunas proteinas asociadas a 
esta (1). En búsqueda de moléculas que puedan regular la 
dinámica de la actina en Babesia spp, el presente estudio 
tuvo como objetivo el caracterizar una proteína similar a 
coronina (1, 3),  presente en Babesia bovis, B. bigemina, B. 
divergens  y B. canis.  
Metodología. Un fragmento de 2 Kpb del cDNA de B. bovis 
insertado en el plásmido BvN9 fue secuenciado por el 
método enzimático de terminación de cadena con 
didesoxinucleótidos. La secuencia fue analizada mediante el 
uso del programa PSI-BLAST  (2). El inserto de cDNA fue 
subclonado en el vector de expresión pGEX 4T-3 para 
producir una proteína recombinante fusionada a GST (GST-
Bvcoronin). Se prepararon anticuerpos policlonales mediante 
la inoculación de conejos con la proteína de fusión (50 µg, 3 
inoculaciones). Con el suero de los conejos inmunizados se 
caracterizó, mediante ensayos de inmunoprecipitación e 
inmuno-electrotransferencia (1, 3) la molécula en los 
extractos proteicos de las distintas especies de Babesia 
analizadas en este estudio; y por medio de una prueba de 
inmunofluorescencia indirecta, su localización en el parásito 
intraeritrocítico. Para determinar la posible función de la 
molécula identificada, se realizó una prueba de 
cosedimentación con la proteína de fusión y actina exógena 
de hígado de conejo (1).  
Resultados y discusión. La secuencia contenía un marco de 
lectura abierta de 1719 pb codificadora de una proteína de 
61.7 KDa. Análisis de la secuencia con el programa PSI-
BLAST reveló 30% de identidad en la secuencia deducida de 
aminoácidos, con una proteína de Plasmodium falciparum y de 
Dictyostelium discoideum (1, 3). El suero de conejos 
inmunizados con la proteína de fusión reaccionó con una 
proteína de Babesia bovis de aproximadamente 60 KDa 
mediante  inmunoprecipitación con parásitos radiomarcados 
con 35S-Metionina. Sin embargo, dos bandas con tamaños 
relativos de 60 y 70 KDa se reconocieron en extractos de 
eritrocitos parasitados analizados por 
inmunoelectrotransferencia. La molécula de 70 KDa siendo, 
aparentemente, de origen eritrocítico. No obstante, la 
molécula de 60 KDa fue reconocida en las cuatro especies de 
Babesia analizadas. En el ensayo de inmunofluorescencia 
indirecta, el suero de conejo reaccinó intensamente con el 
estadio merozoito de las cuatro especies de Babesia probadas, 
pero también, aún cuando en forma débil, con el eritrocito 
hospedero. El análisis por SDS-PAGE e 
inmunoelectrotransferencia del producto de la prueba de 
cosedimentación realizada con la proteína de fusión y actina 
exógena, mostró que la proteína recombinante GST-
Bvcoronin, pero no la proteína GST sola, se asoció con la 
actina. 

Conclusiones. Con base en los resultados, se concluye que la 
proteína identificada en las diferentes especies de Babesia 
analizadas podría considerarse como una proteína semejante 
a coronina y la cual está asociada a la actina. 
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