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Introduccién. Actudmente, es de gran importanda la
conservecion de la diversdad genética de las  especies
slvedtres, egpecidmente en d can de agudlas epecies de
interés socioecondmico (1). El advenimiento de las técnicas
moleculares ha hecho posble d desarollo de una sie
heramientas que permiten determinar la variabilidad genética
entre individuos (2), lo cud es de gran utilidad para € disefio
de edtrategias de conservacion, mango y mejoramiento.

El aprovechamiento cinegético de venado de cola blanca (O.
virginianus) ha adquirido gran auge en la zona noreste dd
pais, lo cuad ha fomentado € interés por conocer de manera
precisa la biologia y comportamiento de esta especie En d
pais se han descrito 14 subespecies de O. virginianus, cuaro
de las cudes s didribuyen en la region noreste sendo O.v.
texanus la mas importante desde @ punto de visa cinegético
(3).

Aun cuando existen reportes muy precisos sohre la
digribucion de las subespecies ddl venado de cola blanca en
d pais la invedigacion de su vaiabilidad genética y
digtribucion regiond esces nula(4).

En este trabgo nos propusimos poner a prueba una serie de
marcadores moleculares derivados dd  genoma  de  bovino,
con € fin de probar su utilidad en la determinacion de la
vaiabilidad genética de las subespecies de O. virginianus de
laregion noreste dd pais.

Metodologia Debido a que la toma de muedras esta sUjeta
ad cdendaio de caza y capturas edablecido por ANGADI
(Asociaciones  Neciond de  Ganaderos  Diversficados
Criadores de Faunad), € primer paso fue la implementacion
de las técnicas de aidamiento dd DNA. A partir de muedtras
de fécil obtencién como lo son mancha de sangre en pape o
peo. Paa € adamiento, s utilizO € estuche comercid
Wizad PCR Preps DNA Purifiction Resn de la marca
Promega Debido a las condiciones de dgunes de las
muesras de mancha de sagre s tuvieron dificultades
tecnices para la obtencion materid con cdidad suficiente
paa la PCR. Adiciondmente, y debido a que no exigtian
instrucciones especificas de la casa comercid para € uso de
ede reectivo en muestras de peo, se llevaron a cabo una
srie de adecuaciones y/o modificaciones para la obtencion
del DNA.

Una vez obtenido € DNA se procedié a la optimizacion de
laPCR utilizando 3 triplex, paralaseleccidn delos

marcadores moleculares derivados dd  genoma de bovino
més (tiles paa d andiss de la vaiablided de O.
virginianus.

Resultados y Discusién. De acuedo d cdendario de
cptura en ede repote 0lo s andizaon  muestras
provenientes de lasubespecie O. v. texanus

Se logré la implementacion de las metodologies para €
adamiento de DNA a patir de muestras de pelo y mancha
de sangre en pgpd con cdidad sUficiente para llevar a cabo
las recciones de amplificacion.

Una vez edandarizeda la PCR para los tres triplex, 6 de los
nueve marcadores probados, fueron (tiles paa la
identificacion de O. v. texanus. Actudmente, hemos iniciado
la genctipificacion de 100 muestras de O. v. texanus. paa €
andiss de las frecuencias ddicas de cada uno de los sais
marcadores.

Conclusiones. Los marcadores moleculares derivados dd
genoma de bovino han mosrado ser (tiles para la
genctipificacion dd genoma de Owv. texanus. El andiss
molecular con estos marcadores de las subespecies de O.
virginianus del noreste del pais, permitird concluir sobre su
vaiabilidad genética, lo cud Senta las bases paa d mgor
entendimiento de la biologia de eta egecie ad como
también paa la implementacion de edraiegias paa €
mango de sus diferentes poblaciones.
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