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Introduccién. A nivel mundial, la brucelosis es una
enfermedad con un gran impacto econémico y sanitario.
Aunque en algunos estados de México se ha descrito la
erradicacion de Brucella abortus en ganado bovino, hay
reportes de brotes epidémicos causados por Brucella
melitensis, especie que es capaz de infectar este tipo de
ganado ademés del caprino y ovino (1). La infeccién de
bovinos con B. melitensis, es particularmente importante, ya
gue las vacunas utilizadas en contra de B. abortus no
protegen efectivamente contra B. melitensis y la dirigida
especificamente contra esta cepa aun no ha sido evaluada
para su uso en bovinos (2).

El mantenimiento de ganado libre de Brucella depende de la
eficiencia de las pruebas para la deteccion de los animales
infectados. Las pruebas seroldgicas utilizadas a la fecha,
presentan algunas limitaciones como son la incapacidad de
diferenciar entre el ganado que presenta anticuerpos por estar
infectado conBrucella, y el ganado que produce anticuerpos
por lainyeccién de la vacuna disponible para el control de la
enfermedad (3,4). Estas pruebas presentan ademas reaccion
cruzada con otros microorganismos que infectan al ganado,
lo cual pone en peligro el logro y mantenimiento de ganado
libre del agente infeccioso. Por tal razon, y tomando en
cuenta las ventajas de especificidad, sensibilidad y rapidez
que representa €l uso de las técnicas de Biologia Molecular
nos propusimos evaluar la utilidad de un método de
diagnéstico basado en la Reacciéon en Cadena de la
Polimerasa (PCR), que permite ademés diferenciar las
especies del género. EI método que hemos optimizado se
basa en la combinacion de la PCR con RFLPs (5).
Metodologia. A partir de 25 y 50 muestras de sangre de
ganado bovino y caprino provenientes de la region norte del
estado de Tamaulipas, se extrgjo € ADN utilizando €
método de precipitacién con sales.

Las muestras fueron analizadas aplicando las condiciones
previamente descritas para la PCR-multiplex (5) y en
paralelo se determiné la presencia de anticuerpos utilizando
la prueba de Rosa de Bengala (este andlisis se llevo a cabo
en el laboratorio de la Asociacion Ganadera Local).
Resultados y Discusién. Los resultados de la PCR a partir
de las muestras de sangre de bovino indicaron de acuerdo al
patrén de amplificacién la presencia de Brucella abortus, en
seis de las 25 muestras evaluadas. Cuatro de estas muestras
fueron corroboradas por la prueba de tarjeta, sin embargo, la
presencia de una muestra PCR negativa/serologia positiva,
podriaindicar

algunos de los problemas de inespecificidad encontrados en
las pruebas serol 6gicas.

En el caso de las muestras de cabras, 13 de las 45 muestras
fueron positivas mientras que por serologia (Rosa de Bengala
3%) se detectaron 15. En este caso solo se logré la deteccion
del agente sin llegar a precisar laespecie infectiva.
Conclusiones. Con los resultados generados en este estudio,
se lograron establecer las condiciones para la deteccién
diferencial de Brucella a partir de muestras de campo, lo cual
sienta las bases para el disefio de un protocolo de validacién
de estaprueba.
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