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Introduccién. ElI Complejo Mayor de Histocompatibilidad
(MHC) consiste en genes polimérficos, que codifican a un
grupo de glicoproteinas que son receptores de superficie,
cuya funcion es la presentaciéon de antigenos a los
linfocitos T. Dicha presentacion media la especificidad de
la respuesta inmunolégica. EI MHC bovino se denomina
antigeno leucocitario bovino (BoLA). Algunos alelos han
sido asociados con un aumento en la resistencia o en la
susceptibilidad hacia algunas enfermedades infecciosas
tales como: mastitis, leucosis, parasitosis
gastrointestinales e infestaciones por garrapatas (1). La
identificaciébn y caracterizacion de estos alelos puede
emplearse en la seleccion asistida por marcadores
genéticos de animales resistentes a  diversas
enfermedades infecciosas. Asi como en la evaluacion del
potencial genético de diversas del germoplasma en
México.

El objetivo del presente trabajo fue el desarrollar la
tipificacion de BoLA por PCR-RFLP y andlisis de
microsatélites.

Metodologia. Para la PCR-RFLP se amplifico el exon 2
de los loci DRB3 y DYA. Los productos fueron digeridos
con las enzimas de restriccion, Rsal, Haelll y BstY para el
DRB3 y Hindlll para DYA. Los fragmentos obtenidos se
resuelvieron por electroforesis en geles de poliacrilamida
al 8% y se tifieron con plata (2). Los alelos presentes se
definen por el tamafio de los fragmentos resultantes
analizados con un programa de pesos moleculares
convencional. En el segundo método, la variacién del
BoLA se evalué con 3 microsatélites. Dos de ellos
localizados en la clase 1, DRB3 y DRBP1 (3). Uno mas se
uso como control externo BM1815. Para la lectura se
utilizé un secuenciador automatico y el “software
GenScan”.

Resultados y Discusién. Se analizaron 3 familias de
bovinos siendo las hembras Holstein x Cebu y los
machos: Simmental, Limusin y Australian Friesan-
Sahiwal. Una vez tipificados y clasificados los alelos para
cada marcador, PCR-RFLP 6 microsatélite, se estudio su
segregacion en las familias. Se observé que el marcador
DYA fue poco polimorfismo, en contraste los locus DRB3
y DRBP1 se encontraron nuevos alelos previamente no
descritos. El estudio familiar pudo determinar que es
posible establecer haplotipos con la combinacion de los 5
marcadores, con lo cual se obtendra una tipificacion mas
exacta del BoLA. Un hallazgo interesante fue la seleccion
gamética en los tres sementales y la deteccion de
gametos recombinantes.

Tabla 1. Ejemplo de tipificacién de BoLA en una familia de
bovinos.

Familia 1 AFS F1
Semental Madre Hijo
Exon 2 DRB3 DRB3*1501 DRB3*3001 DRB3*1501
DRB3*3001
Ex6n 2 DYA 153,21 153,21 153,21
DRB3 184 164 164
184
DRBP1 118 108 108
132 118 118
BM1815 148 150 150
150 168
Haplotipos 184,118,150, 164,118,168, 184,118,150,
DRB3*1501, 153,21 DRB3*3001,153,21 DRB3*1501, 153,21
184,132,148, 164,108,150, 164,108,150,

DRB3*1501,153,21 DRB3*3001, 153,21 DRB3*3001, 153,21

Conclusiones. Se implemento la tipificacion molecular
del MHC bovino con lo cual se pretenden realizar analisis
de asociacién con diversas enfermedades. En un futuro
se medira la frecuencia genética de los diferentes alelos
en distintas poblaciones bovinas y desarrollarad un banco
de alelos para facilitar la estandarizacién y clasificaciéon de
los mismos.
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