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Introduccién. Los inhibidores tipo Kazal estdn
ampliamente distribuidos en los animales superiores. Sin
embargo, en invertebrados solo se ha descrito uno en el
camarén de rio Pascifastacus leniusculus (Johansson et al
1994) y recientemente en Toxoplasma gondii (Pszenny
2000). Como la gran mayoria de inhibidores de proteasas su
importanciaradica en aplicaciones medicas.

El objetivo central del trabajo es identificar mecanismos de
regulacion molecular en el hepatopancreas del camardn.

M etodologia. Camarones juveniles de L. vannamei fueron
utilizados para el bioensayo. En cada una de 4 tanques de
200 litros se colocaron 5 camarones los cuales se
alimentaron y aclimataron por 1 dia. Los lotes B, C, y D de
camarones fueron sometidos a diferentes periodos de ayuno,
de la siguente manera: 24, 48 y 72 horas respectivamente y
un control (Tanque A) que no dejo de proporcionarsele
aimento. Terminado el tratamiento, el hepatopancreas de
cada camardn se extirp6 para extraer RNA total, del cual se
realizaron reacciones de RT-PCR y PCR con primers
degenerados previamente disefiados a partir de secuencias
aminoacidos de inhibidorestipo Kazal.

Resultados y Discusion. No se presentd mortandad en
ninguno de los tratamientos. La figura 1 muestra los
productos de amplificacion por RT-PCR a partir de los
RNA s obtenidos de hepatopéancreas de los 5 individuos en
cada uno de los diferentes periodos de ayuno.
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Fig. 1. E o i tes condiciones
de ayuno. Carriles 2, 3 y 4 camarones alimentados a

diferentes tiempos, carril 5 camarén no alimentado. Carril
1: Marcador de pesos moleculares.

Las bandas (de 85 y 110 pb) de los carriles 2, 3y 4
indican al parecer, diferentes isoformas de la expresion
del mismo gen. Las bandas extras (de 250y 260 pb) de
los carriles 3 'y 4 sugieren que €l gen se expresa desde
otra isoforma. El carril 5 por su parte, indica que €
ayuno de tres dias a que se sometieron los organismos
no indujo laexpresiondel gen LVvKPI.

La figura 2 muestra la aineacion de la secuencia
deducida a partir del producto de PCR secuenciado,
comparado contra la secuencia reportada del inhibidor
de proteasas descrito en Pascifastacus leniusculus

QQYDPVCGTDG Pl kazi nh. PRO
::YDPVC :::
RRYDPVCRSNA KPI . PRO

Fig. 2. Alineacién de Proteinas tipo Lipman-Pear son
Conclusiones. Las amplificaciones obtenidas a partir
de los RNAs extraidos de los camarones tratados en el
bioensayo mediante diferentes condiciones de ayuno,
sugieren fuertemente que e RNAmM de KPI es
expresado a tiempos diferentes en mas de unaisoforma,
lo cua es influenciado indirectamente por la presencia
de aimento. El andlisis de la secuencia obtenida a
partir del aislamiento de una de las bandas sugiere
fuertemente que se trata de un inhibidor tipo Kazal con
alta similitud a reportado por Johansson y col., (1994)
en P. leniusculus La alineacion de la secuencia de
aminoécidos deducida de KPI, sugiere que debe existir
unaestrecharelacion entre ambos péptidos (45.5%).
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