BUSQUEDA DE RESISTENCIA NATURAL EN PLANTASDE CHILE
(Capsicum spp.) CONTRA AISLADOS DEL COMPLEJO FUNGICO QUE CAUSA
PUDRICION DE RAIZ.
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Introduccion. El chile (Capsicum spp.) es uno de los
cultivos horticolas mas importantes en nuestro pais, debido a
su aporte econdémico, social y alimenticio. En Ultimos afios
este cultivo ha sido afectado seriamente por la enfermedad
conocida como: “Marchitez de la planta del chile” que
consiste en la muerte rapida de la planta por desecamiento de
laraiz, provocada por la presencia de hongos fitopatogenos
entre los que destacan Fusarium spp., Rhizoctonia solani y
Phythophthora capsici. provocando pérdidas de hasta un
60% en superficies sembradas de algunos estados
productores. (1) En la bUsqueda de nuevas estrategias para
la solucién de este problema agricola, se considera como una
buena alternativa la “ Resistencia genética’, presente en las
plantas criollas y silvestres de chile, representando un gran
acervo de genes que confieren resistencia o tolerancia contra
estos patdgenos.(2) El objetivo de este trabajo es conocer la
variabilidad genética presente o predominante en las
distintas zonas productoras de chile. A través de una
clasificacion sistemética, apoyada en el uso de marcadores
moleculares de ADN, como herramienta que permita
estudiar lavariabilidad entre aislados a nivel gendmico.
Metodologia. Se realizaron colectas de plantas de chile con
sintomas de la enfermedad, en diversas regiones productoras
del pais, con el fin de obtener aislados puros representativos
de cada zona, esto. aunado a la colecta de plantas de chile
silvestre o criollo. Se llevd a cabo la caracterizacion
morfoldgica y molecular de los aislados puros utilizando la
técnica de marcadores moleculares de ADN conocida como
AFLP (3). Posteriormente se realizard un andlisis estadistico
para definir los grupos genéticos existentes, y con ellos
realizar las pruebas de patogénicidad alas colectas realizadas
asi como amateriaeselite.

Resultados y Discusion. Se colectaron muestras en 7
estados productores del pais, en un total de 118 lotes
cultivados, aislando 377 cepas de Fusarium spp., 188 cepas
de R solani y 15 cepas de P. capsici. Realizando la
caracterizacion molecular y morfolégica de 80 aislados de
Fusarium sppy 60 de R. solani . Faltando por caracterizar
los aislados de P. capsici, debido a la poca incidencia de
estos. Se llevé a cabo la estandarizacién de pruebas de
patogenicidad en infecciones simples, doblesy triples.
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Cuadro 1. Total de aislados del complejo fungico en plantas

de chile de 7 estados del pais.
PATOGENO RAIZ TALLO
Phytophthora capsici 9 6
Fusarium spp. 203 174
Rhizoctonia solani 73 115

Conclusiones. Los resultados obtenidos muestran que la
presencia de Fusarium spp y R. solani, es predominante
debido posiblemente a una coevolucion (4) por lo que es
necesario enfocar esfuerzos para buscar resistencia natura
contra estos hongos. En relaciéon a P. capsici se estan
evaluando métodos de aislamiento y pruebas para confirmar

Su presencia 0 ausencia, 10 que a modo de hipétesis nos

permitiria verificar si los trabajos enfocados a control para

este patdgeno estan funcionando.
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