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Introducción. Phytophthora capsici es un hongo 
fitopatógeno que ocasiona la enfermedad conocida como 
“marchitez de la planta de chile”  la cual consiste en la 
muerte rápida de la planta  por desecamiento de la raíz 
provocada por el desarrollo del hongo, ocasionando así, 
pérdidas del 30 al 40 % en las superficies sembradas. Los 
estudios relacionados con la patogénesis del hongo, se han 
enfocado principalmente al reconocimiento del 
hospedante y las interacciones planta-patógeno (1) y han  
demostrado que existe una correlación directa entre la 
diferenciación celular y el fenómeno de patogénesis y que 
ornitina descarboxilasa, la enzima inicial del metabolismo 
de poliaminas juega un papel importante en la 
diferenciación de los hongos (2). Así, la detección de 
genes que codifican para moléculas involucradas en el 
fenómeno de la diferenciación de los hongos 
fitopatógenos ha sido considerada como una de las 
estrategias de elección para el control de esta 
problemática. En el presente trabajo reportamos la 
amplificación por PCR de un fragmento del  gen Pc ODC, 
como una primera etapa para analizar desde un enfoque 
Molecular, el papel de este gen en la diferenciación celular 
y la patogénesis de P. capsici. 
Metodología. La extracción del ADN de P. capsici se 
realizó empleando el método descrito por (3). El ADN 
obtenido, fue empleado como molde para amplificar un 
fragmento del gen Pc ODC empleando oligonucleotidos 
degenerados, derivados de las secuencias conservadas de 
las proteínas ODC´s descritas en la literatura (4). El 
producto de PCR fue purificado por el método Qiagen y 
clonado en el vector pCRII-TOPO empleando el 
procedimiento TOPO TA cloning (Invitrogen). El 
plásmido conteniendo el inserto fue amplificado en 
Escherichia coli TOP10F´ y purificado por 
minipreparación empleando el procedimiento Qiagen. La 
secuencia del producto de PCR fue obtenida en un 
secuenciador automático y comparada con la base de 
datos empleando el sofware BLAST de NCBI.  
Resultados y discusión. Se amplificó por PCR un 
fragmento de aprox 500 pb el cual fue revelado con 
bromuro de etidio en un gel de agarosa al 1.5 %      
(Figura 1). La secuencia de bases obtenida confirmó la 

presencia de un fragmento de 489 pb el cual codifica para 
163 aminoácidos que mosrtraron un alto grado de 
homología al ser comparadas con las regiones centrales de 
las ODC´s de hongos registradas en la base de datos.  
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Fig 1.  Verificación del Producto de PCR.clonado en pCRII 
Carril 1 MPM. Carril 2 y 3 digestión del plásmido Pc ODC con 
Eco RI. 
Conclusiones. Los resultados obtenidos han permitido 
confirmar que la técnica de PCR empleando 
oligonucleotidos degenerados los cuales fueron derivados 
de las regiones concenso de proteínas descritas en la 
literatura, son  herramientas útiles y confiables para la 
amplifcación específica de fragmentos de ADN. 
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