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Introduccién. El conjunto de reacciones bioquimicas
implicadas en la biosintesis de un metabolito puede ser
analizado en términos de sus velocidades de reaccion.
Sin embargo, un requisito necesario para aplicar éste
analisis es el disefio de una ruta bioquimica consistente,
ya que si no se dispone del esquema de reacciones que
conllevan a la produccién del metabolito de interés, no es
posible generar andlisis confiables de las velocidades de
reaccion correspondientes [1]. Establecer el conjunto de
intermediarios metabdlicos necesarios en la produccion
de etanol por Saccharomyces cerevisiae y de xilitol por
Candida parapsilosis a partir de glucosa y xilosa,
respectivamente, fue el propdsito del presente proyecto.

Metodologia. A partir de la informacion biogquimica
reportada sobre levaduras en la KEEG Pathway [2], se
disefaron rutas metabdlicas utilizando el editor de
imagenes JPhotoBrush Pro 1.3. Los esquemas quedaron
conformados por las reacciones que intervienen en el
metabolismo energético de ambos microorganismos, y en
la produccién de etanol por S. cerevisiae y de xilitol por
C. parapsilosis.

Resultados.
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Fig. 1. Esquema metabdlico para la produccion de etanol en
S. cerevisiae a partir de glucosa.
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Fig. 2. Esquema metabdlico para la produccion de xilitol en
C. parapsilosis a partir de xilosa.
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El esquema metabdlico para C. parapsilosis incluyé 43
reacciones bioquimicas mientras que la ruta metabdlica
de S. cerevisiae uUnicamente 32. Ademas de los flujos
intracelulares, se consideraron 43 y 36 metabolitos,
respectivamente, incluyendo, en ambos casos, los
cofactores NADH, NADPH, y ATP.

Conclusién. Una ruta bioquimica incompleta puede
conducir a estimaciones incorrectas de las velocidades
de reaccion. La informacion bioquimica disponible en la
KEEG Pathway permite el disefio de esquemas
metabdlicos consistentes; fundamentales en estudios
cuantitativos de la fisiologia celular.
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