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Introduccion. El amplio uso de metil ter butil
Eter (MTBE) y y ter amil metil éter (TAME)
como aditivos de la gasolina a provocado un
gran nimero de casos de contaminacion de
suelos 'y mantos fredticos. Estos
contaminantes son de gran preocupacion
debido a su potencial toxicidad,
mutagenicidad y carcinogenicidad (1). La
biorremediacion ofrece una alternativa para
recuperar estos sitios; sin embargo, estos
procesos a menudo estan limitados por la
falta de microflora indigena con una amplia
especificidad de sustratos (2). Por tal razén,
es importante obtener consorcios
estabilizados con capacidad de degradar
MTBE y TAME a partir de suelos
contaminados con gasolina, que puedan
utilizarse en procesos de biorremdiacion,
tanto de suelos como de agua (3).

Metodologia. Se colectdé suelo procedente
de un sitio contaminado con gasolina en la
Ex Refineria de  Azcapotzalco, se
seleccionaron transferencias sucesivas en
medio mineral adicionado con MTBE/TAME
como Unica fuente de carbono. Se extrajo el
DNA total de cada transferencia y se sigui6 la
estabilidad de la comunidad bacterianas por
PCR-DGGE de la regién (V6-V8) del gen 16S
rRNA.

Resultados. Se extrajo el DNA de cada uno
de los enriquecimientos sucesivos, el cual
sirvio como templado para la amplificacion
del fragmento (V6-V8) del gen 16S rRNA. Se
obtuvieron los amplificados esperados con un
tamafio de 500 pb, los cuales se someteran a

geles con gradiente desnaturalizante (V6-
V8), obteniéndose fragmentos con un tamario
de 500 pb.

Figura 1. Extraccion de DNA metagenomico de
enriguecimientos que utilizan MTBE como Unica fuente
de carbono y energia

Conclusién. La técnica de DGGE permitird
evaluar la estabilizacién de los consorcios
estabilizados, integrado por bacterias que
son capaces de utilizar el MTBE y TAME
como Unica fuente de carbono. La
identificacion molecular de los aislados nos
permitird conocer los géneros que participan
activamente en la degradacién de MTBE y
TAME.
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