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Introducción. Se realizó un estudio utilizando técnicas 
avanzadas de hibridación in situ utilizadas anteriormente 
en otras especies (1,2,3,4) para la obtención de 
cariotipos y patrones de bandeo en el genoma de 
híbridos asiáticos del género Lilium. Se utilizan sondas 
de secuencias altamente conservadas las cuales se usan 
para detectar la ubicación de estas secuencias dentro de 
un cariotipo dado en híbridos asiáticos del género Lilium. 
Así se logró obtener patrones de bandeo para los 
cariotipos dentro de este grupo. Este tipo de técnicas 
pueden asistir en el futuro para estudios filogenéticos y 
ser herramientas de asistencia en el mejoramiento 
genético para la obtención de mejores cultivares.  
 
Metodología. Se trabajó con híbridos asiáticos del 
género Lilium, utilizando las sondas 5S y 5,8S 
ribosomales, obtenidos del mismo género. Las sondas 
fueron clonadas dentro del plásmido pGem en 
Escherichia coli. Una vez obtenidas tanto las sondas 
como las raíces preparadas tipo squash en placas de 
vidrio, se procede a la hibridación in situ, donde los pasos 
generales incluyen el etiquetado de la sonda, la 
desnaturalización de los cromosomas en la preparación 
squash, hibridación, detección y finalmente el análisis de 
imágenes con fluorescencia. (5) 
 
Resultados. Se obtuvieron varios sitios de hibridación en 
los cromosomas de híbridos asiáticos del género Lilium, 
donde estos son observados con mayor claridad en el 
cultivar ‘Detroit’ y ‘Nello’, y no tanto así en el cultivar 
‘Navona’.  
 
Fue posible en ‘Navona’ observar las hibridaciones más 
no así, con suficiente claridad, su ubicación dentro de los 
cromosomas.  
 
En ‘Detroit’ y ‘Nello’ fue posible visualizar los sitios de 
hibridación con claridad. En ambos cultivares, se 
presentaron 1 o 2 hibridaciones por nivel de ploidía en el 
caso de la sonda 5S, mientras que también, en ambos 
cultivares, se presentaron 3 o 4 hibridaciones por nivel de 
ploidía en el caso de la sonda 5,8S. Además, en el caso 
de una de las fotografías obtenidas del cultivar ‘Detroit’, 
al eliminar la fluorescencia para DAPI, fue posible 
observar para la sonda 5,8S, que además de las 
hibridaciones intensas (3 o 4 por nivel de ploidía) que 

proveyó la sonda, fue posible ver 2 o 3 hibridaciones 
suaves adicionales (por nivel de ploidía) a las intensas.  

 
 

Fig. 1. Hibridación in situ del genoma del híbrido asiático ‘Detroit’. Se 
pueden observar los sitios de hibridación de la sonda 5,8S. 

 

 
Conclusiones. Se observó que para en todos los 
híbridos asiáticos se presentaron 1 o 2 hibridaciones por 
nivel de ploidía para la sonda 5S, y 3 o 4 para la sonda 
5,8S. Llama la atención de forma especial  las 
hibridaciones suaves que se observaron en los 
cromosomas, porque pueden ser indicativos de la 
presencia de clústeres con menor cantidad de copias de 
secuencias altamente conservadas en los cromosomas.  
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