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Introduccién. Debido a la creciente preocupacion de que
los cultivos modificados genéticamente (GM) puedan
transferir genes a través del polen a plantas relacionadas
(silvestres), es necesario proponer estrategias para la
contencion de estos. El uso de la ingenieria genética del
cloroplasto para promover la herencia materna de los
transgenes es altamente deseable para aquellas
instancias que involucran un potencial riesgo de flujo de
genes entre cultivos GM o entre plantas tipo silvestre y
cultivos GM. La transformacién genética del genoma de
cloroplasto puede disminuir la transferencia de genes no
deseados debido a que los genes del cloroplasto son
heredados por via materna en la mayoria de las
plantas.®

El objetivo de este proyecto, fue evaluar la capacidad de
recombinaciébn homologa de vectores para la
transformacion genética del cloroplasto de maiz (Zea
mays).

Metodologia. Los vectores pTBgbkaadA y el
pTBg5kP2-aadA-nptll con regiones de recombinacién
homéloga de pasto (Bouteloua gracilis) flanquean el
transgen aadA y aadA-nptll respectivamente y, el vector
pLPC135kP12-aadA-nptll que tiene secuencias de
recombinacion homoéloga de maiz, flanquean el transgen
aadA-nptll. Se utiliz6 como método de transformacion la
biobalistica.””) El material transformado fue seleccionado
en p(rgsencia de estreptomicina y analizado por Southern
Blot.

Resultados. El analisis por Southern Blot de muestras
bombardeadas con el vector pTBgSkaadA indico la
presencia del transgen aadA en el genoma de cloroplasto
de dos muestras. La busqueda del transgen aadA-nptll
utiizando los vectores pTBg5kP2-aadA-nptll vy
pLPC135kP12-aadA-nptll no fueron concluyentes, aun
asi, indican la posible presencia del transgen.
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Fig. 1. Mapa del vector pTBg5kP2-aadA-nptll con genes de
recombinacion homéloga para Bouteloua gracilis.
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Fig. 2. Mapa del vector pTBg5kaadA con genes de recombinacion
homologa para Bouteloua gracilis.
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Fig. 3. Mapa del vector pLPC135kP12-aadA-nptll con genes de
recombinacion homéloga para Zea mays.
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Fig. 4. Southern Blot de ADN de muestras de maiz hibridadas con la
sonda aadA-Dig. Carril 1, linea L20; carril 2, linea L43; carril 3, linea

L49; carril 4, ADN nativo de maiz, control (-), carril 5, vector de Bg; carril
6, vector de Zm.

Conclusiones. La presencia del transgen aadA en el
genoma de cloroplasto de dos muestras, evidencia la

capacidad de recombinacion homéloga del vector
pTBg5SkaadA. Es necesario realizar mas analisis
moleculares para confirmar la capacidad de
recombinacion homdloga de los vectores

pTBg5kP2-aadA-nptll y pLPC135kP12-aadA-nptll.
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