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Introduccion. Las lacasas (benzenodiol: oxigeno oxido-
reductasas, E.C. 1.10.3.2) son glicoproteinas que
pertenecen al subgrupo mas numeroso de las multicobre
azul oxidasas (MCO) con PM entre 50 y 100 kDa. Las
lacasas termoestables son consideradas como enzimas
de interés industrial debido a que tienen gran potencial
en diferentes aplicaciones (1). Dentro del grupo de los
ascomicetos, se han aislado lacasas termoestables de
hongos termotolerantes, como: Melanocarpus albomyces
(2), Myceliophtora thermophila (3) y Chaetomium
thermophilum (4). Rivera et al. (2010) aislaron cepas de
hongos termotolerantes a partir composta de bagazo de
cafa. De este grupo de cepas, la Co3Bagl fue elegida
por su destacada actividad de lacasa y un crecimiento
optimo a 45°C.

El objetivo de este trabajo es identificar taxon6micamente
la cepa Co3Bagl, asi como, caracterizar
bioquimicamente la actividad de lacasa producida por
este microorganismo.

Metodologia. La determinacion taxonémica se realizo
mediante el analisis de secuencias del 28S rDNA, ITS y
por caracteristicas morfolégicas. Los ensayos de
actividad de lacasa se realizaron a partir de fermentacion
liquida del hongo Co3Bagl en el medio reportado por
Mechichi (5), adicionando CuSO4+5H,0 (300 pM) como
inductor. Los matraces se inocularon con fragmentos de
micelio desarrollado sobre agar PDA y se colocaron en
agitacion orbital a 120 rpm a 45°C. El sobrenadante de
cultivo libre de células se utiliz6 como extracto enzimatico
crudo que posteriormente fue sometido a una purificacion
parcial mediante los siguientes pasos: precipitacion con
(NH4),SO, al 80%, dialisis con buffer Tris-HCI pH 7.5 y
cromatografia de intercambio aniénico. La actividad de
lacasa se evalud siguiendo la oxidacion del ABTS 5 mM
a 420 nm y por zimograma.

Resultados. Mediante el posicionamiento filogenético,
similitud entre secuencias; asi como, por caracteristicas
morfologicas, se encontr6 que la cepa Co3Bagl
corresponde a Corynascus sepedonium (Fig. 1).

A partir del extracto crudo se realizé una purificacion
parcial por intercambio anionico obteniéndose una
proteina de aproximadamente 97.3 kDa, la cual presenta
actividad de lacasa (Fig. 2a y 2b).
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Fig. 1. Arbol filogenético construido por el método de Maxima
verosimilitud mediante el D1/D2 del 28S rDNA.
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Fig. 2a. Lacasa parcialmente purificada por intercambio aniénico. Carril
1: Fraccién purificada, Carril 2: Extracto enzimatico crudo, Carril 3:
Marcadores de PM. Fig. 2b. Zimograma de la lacasa parcialmente

purificada por intercambio aniénico.

Conclusiones. La cepa Co3Bagl corresponde a
Corynascus sepedonium. Se obtuvo una lacasa activa
parcialmente purificada de aproximadamente 97.3 kDa.
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