IDENTIFICACION DE MARCADORES MOLECULARESEN CRUSTACEOS PENEIDOS.
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Introduccion. La pesca del camar6én es una de las
actividades pesqueras mas importantes de México en cuanto
a generacion de divisas y empleos (1). La pesqueria de
atamar del Pacifico Mexicano se sustenta, principalmente,
en la explotacion de las siguientes especies de camarén: el
camarén café (arfantepenaeus californiensis), el camaron
azul (Litopenaeus stylirostris) y €l camar6n blanco (L.
vannamei). Debido a que el camardn se considera como un
producto de alto valor agregado, con amplio mercado
nacional e internacional, y que los fendmenos de
malformacién y aumento en la susceptibilidad a
enfermedades en organismos silvestres y cultivados ha sido
cada vez mas frecuente, se debe considerar el estudio formal
del recurso para su correcta explotacion, manejo y
preservacion. En los Ultimos afos se han desarrollado
mUiltiples técnicas para monitorear la variacion genética de
las especies, una de estas es la técnica RAPD (ADN
polimérfico amplificado a azar) ya que provee informacion
sobre la variacién genética y permite la deteccion de
marcadores poblacion- o familia-especificos.

El objetivo de este estudio es conocer las relaciones
genéticas entre las poblaciones naturales de las 3 especies
mencionadas anteriormente presentes en los margenes
costeros de Baja Cadlifornia Sur y Golfo de California, asi
como la identificacién de marcadores genéticos potenciales
de poblacionesy especies.

Metodologia. Se aisl6 ADN gendémico de las especies
citadas anteriormente, se sometieron alareaccion en cadena
de la polimerasa con una bateria de 28 iniciadores (oligos)
RAPD de 10 nucledtidos, se verificaron y dasificaron los
patrones de bandeo de organismos de una misma especie de
una misma poblacion. Los patrones de bandeo de ADN se
documentaron mediante fotografias (bajo luz UV) utilizando
d sistema UVI Tec (UVP Inc). Los patrones electroforéticos
se obtuvieron para cada organismo, de cada poblacion, de
cada especie. Se elabor6 una base de datos conteniendo el

numero total de bandas (oci polimérfico) producto de la
amplificacion, utilizando € programa UVI Doc (UVP Inc).

La variabilidad interespecifica se determiné con €l programa
TFPGA (2), generandose dendogramas de distancia genética.

Resultados y discusion. Mediante la técnica de RAPD se
identificaron 4 iniciadores (XL1,19,25 y 28) que generaron
patrones electroforéticos (Fig. 1) que permiten distinguir las
tres especies en estudio (Fig. 2). Asi como la determinacion
del grado de variabilidad intra-especifica e intra-poblacional,

con los oligos sel eccionados. L os resultados obtenidos en los
dendogramas muestran, dependiendo del oligo utilizado,
diferencias en las relaciones genéticas de las 3 especies
estudiadas. Si bien el dendograma generado con el uso del
oligo 25 no coincide con la taxonomia convenciona (los
camarones blanco y azul pertenecen al mismo genero),
resuelve satisfactoriamente (a un nivel de 0.3 y menor) las 3
especies consideradas. En el caso de los otros oligos, por
giemplo € oligo 28, e dendongrama obtenido representa
satisfactoriamente las relaciones taxondmicas de las 3
especies conservandose un nivel de resolucién de 0.17.
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Fig. 1. Patron electroforético RAPD utilizando € oligo 25.
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Fig. 2. Dendogramas que muestran la relacion genética (distancia
de Nei) entre las 3 especies consideradas.

Actualmente se esta tabajando con la caracterizacion de
algunos marcadores genéticos seleccionados que definen
especie, mediante purificacion de bandas especificas y
secuenciacion.
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