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Introducción. La importancia en el estudio de los animales 
venenosos se debe a que presentan toxinas que han facilitado 
las investigaciones para estudiar la estructura y sitios de 
unión de varios canales iónicos, la fisiología de los tejidos en 
los  cuales los canales actúan, así como su bioquímica y 
acción farmacológica. Además han sido modificados para 
ser parte de estructuras de productos insecticidas, de agentes 
terapéuticos y para diagnóstico, lo que ha permitido un 
mayor avance en diversas áreas de la neurociencia, también 
se han reportado péptidos con actividad antibiótica y anti-
palúdica (1). Sin embargo, a pesar de los progresos 
considerables en el estudio de toxinas contenidas en varios 
venenos, se conoce muy poco acerca de los venenos de 
animales de la clase Chilopoda, en particular las especies del 
genero Scolopendra  que se encuentran en México. Se han 
realizado pocos estudios químicos, fisiológicos, 
toxicológicos y bioquímicos acerca de la constitución y 
efectos del veneno del ciempiés y se han reportado algunos 
de los componentes de su veneno (2), sin embargo no existen 
reportes de las toxinas del veneno y mucho menos alguna 
secuencia de estas. Por lo tanto en el presente estudio se 
propone el siguiente objetivo: 
Purificar y secuenciar los componentes tóxicos presentes en 
el veneno de Scolopendra sp. 
 
Metodología. El veneno crudo se obtuvo por estimulación 
eléctrica. La concentración de veneno se expresó en términos 
de proteína, mediante la lectura de la densidad óptica a 280 
nm de la longitud de onda en un espectrofotómetro. La 
fracción tóxica del veneno de Scolopendra sp  se obtuvo por 
cromatografía de intercambio iónico en una columna de 
DEAE-celulosa a 4?C, la cual se eluyó con un gradiente de 
concentración de 20 mM -1M de CH3COONH4 pH 4.7. La 
toxicidad de las proteínas se ensayó en acociles 
(Cambarellus cambarellus).El número de componentes 
proteicos presentes en el veneno así como el peso molecular 
de estos se estimó mediante electroforesis (SDS-PAGE) 
usando un gel de acrilamida al 12%. Para la secuencia de 
aminoácidos se realizo una electrotransferencia de las 
proteínas tóxicas en membrana de PVDF. La secuencia de 
aminoácidos se realizó por el método de degradación de 
Edman, en un secuenciador automático y la identidad de las 
secuencias fue obtenida usando el programa BLAST en la 
pagina web del NCBI 
(http://www.ncbi.nlm.nih.gov/BLAST). 
 

Resultados y discusión. Inicialmente Por medio de un 
análisis electroforético se determinó la presencia de al menos 
16 componentes proteicos en el veneno de escolopendra.  
El veneno obtenido (5 mg) a través de la estimulación 
eléctrica fue aplicado a una columna de intercambio iónico, 
esta separación nos indico la presencia de 5 picos (Fig. 1) y 
por  ensayos de toxicidad determinamos que solamente uno 
de ellos es tóxico. El análisis electroforético de la fracción 
tóxica nos reveló que existen  dos componentes tóxicos de 
32.6 y 23 kDa. Por medio de la secuencia parcial de 
aminoácidos se han podido determinar 11 aminoácidos del 
lado amino terminal de cada uno de los componentes. En 
estudios in vitro  acerca del efecto de la fracción tóxica del 
veneno Scolopendra sp  sobre el cordón ganglionar del acocil 
y rebanadas de la corteza anterior del ratón con 
neurotransmisores ácido glutámico y GABA y con ayuda de 
drogas y toxinas específicas a canales de Na+, K+, y Ca2+ se 
encontró que el efecto de  la FT parece ser sobre canales de 
Na+ (3), por lo tanto se realizaron alineamientos con 
secuencias de toxinas que bloquean canales de Na+ y se 
observaron porcentajes de 1.4 a  5% de identidad. Sin 
embargo se observó una similaridad e identidad de 31.2% y 
12.5% respectivamente entre ambas toxinas. 
 
Conclusión.  De acuerdo a las investigaciones reportadas, 
este es el primer estudio que determina la secuencia de 
aminoácidos de proteínas toxicas del veneno de ciempiés. Se 
purificaron dos componentes tóxicos de 32.6 y 23 kDa y se 
secuenciaron 11 residuos de aminoácidos de cada uno de 
ellos y de acuerdo a los alineamientos realizados se 
determinó que se trata de dos toxinas ácidas completamente 
nuevas. 
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