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Introduccion. Dentro de la ganaderia nacional, la de
ovinos ha cobrado gran relevancia. El consumo nacional
de carne ha crecido cerca de un 5% anual mientras que la
produccién nacional ha crecido a un ritmo del 2% anual,
siendo el principal centro de consumo € DF y su zona
metropolitana. México tiene un alto potencial en todos sus
climas para la cria de ovinos destacando en la cria de
ovinos de pelo. Por tal razén, es necesario la
implementacion de estrategias de produccion adecuadas
que permitan €l abastecimiento nacional, asi como
programas encaminados a mejoramiento de las razas
actuales para su mejor explotacion. H mejoramiento
genético se fundamenta en la seleccién de individuos con
el mayor mérito genético basandose en su fenotipo y
genealogia, para posteriormente realizar apareamientos
entre individuos con las mejores cualidades productivas.
Actualmente, el uso de marcadores moleculares ha
probado ser una herramienta valiosa para la identificacion
precisa de la carga genética de individuos y ha sido
ampliamente aplicada en diferentes especies de interés
pecuario, para € Mejoramiento Genético Asistido por
Marcadores (1).

Metodologia. Se analizaron muestras de 5 razas de ovino
provenientes de explotaciones ubicados en el altiplano del
Edo. de México. Las razas fueron Pelibuey (P), Dorper
(Dr), Dorset (Ds), Suffolk (S) y Hampshire (H). Se extrgjo
ADN a partir de muestras de pelo y mancha de sangre en
papel. Las muestras fueron amplificadas por PCR
utilizando un panel de doce marcadores microsatélites
derivados del genoma de bovino (2). Se rediz6 una serie
de experimentos para lograr la optimizacion de las
condiciones de amplificacion de cada marcador. Nueve de
estos microsatélites fueron marcados con fluorescencia,
para posteriormente analizar los fragmentos aélicos
obtenidos en el secuenciador de la marca LI-COR y d
software complementario SAGA.

Resultados y discuson. La optimizacion individual de
cada marcador microsatélite, di®6 como resultado la
amplificacibn especifica con los nueve marcadores
probados, Sin embargo, €@ grado de polimorfismo
observado entre estos fue variable. Dentro de los
marcadores que resultaron mas polimorficosdestacan los

denominados INRA y TGLA (Fig.1), los cuales mostraron
un alto grado de polimorfismo, tal como ha sido observado
en en diferentes razas de ganado bovino. Cuatro de los
microsatelites utilizados mostraron poco polimorfismo
entre las razas, lo cua hace necesaria su evaluacion en

poblaciones de 20 a 40 individuos para establecer su
informatividad.
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Fig. 1. Se nmuestra e resultado de la genctipificacion de
individuos de 5 razas de ovino con los marcadores TGLAS3 e
INRA37.

Conclusiones. En este trabgjo se establecieron las
condiciones para la genotipificacion semiautomatizada de
5 razas de ganado ovino. Estas condiciones podran ser
utilizadas para llevar a cabo estudios poblacionales en

donde se establezca el poder de exclusion de los nueve
marcadores microsatélites y evaluar asi su capacidad para
ser utilizados en la asignacion de paternidad permitiendo
la verificacion e identificacion de los mejores sementales
dentro de un hato. Adicionamente se comprueba que €l

uso de sistemas de genotipificacion basados en
microsatélites de especies bien caracterizadas como es el

bovino pueden ser utili zables en especies evolutivamente
relacionadas como son |os ovinos.
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