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Introduccion. Entre las comunidades microbianas con un

mayor grado de complejidad estan las biopeliculas que
pueden tener microorganismos de diferentes gremios
fisiol6gicos como sulfato reductores, fijadores de nitrégeno,
bacterias con capacidades de corrosién o arqueas, entre otros
(Ulrich, et a, 2001). Esto es debido a que en las
comunidades microbianas en general y en las biopeliculas en
particular se establecen gradientes de concentracion de
nutrientes, pH, tension de oxigeno, aceptoresy donadores de
electrones, etc. Esta comunidad cuya consistencia interna
depende de la formacién de exopolisacaridos se adhiere a un
sustrato solido que esta en contacto con un liquido (Marshall

2000). Una biopelicula se puede definir como una discreta
columna de mezclas bacterianas embebida y rodeada por

polisacaridos y canalizada por agua. Las biopeliculas que se
forman en las tuberias que conducen agua de mar provocan
serios problemas en la conduccién del liquido y de corrosién
del metal.

El propésito de este trabagjo es estudiar la estructura y

filogenia de la comunidad bacteriana que se desarrolla en los
tubos de inyeccidn de agua marina a pozos petroleros de la
sonda de Campeche, México.

Metodologia: Se extrgjo DNA metagenémico de muestras
de biopeliculas por un método mecénico (Cullen y Hirsch,
1998), Se amplificaron fragmentos de 1500 y 250 pb para
clonacién en el pldsmido TOPOTA® y para estudiar la
composicion de la comunidad mediante DGGE
respectivamente. La diversidad de las clonas se reconocié
mediante andlisis del polimorfismo de la longitud de los
fragmentos de restriccion (RFLP) usando EcoRI, HinPll,
Mspl y Sau3Al.

Resultados. Se obtuvo DNA metagendmico a partir de
muestras de biopeliculas de ductos de inyeccion de agua
marina a pozos petroleros de la sonda de Campeche. Se
realiz6 una PCR para la amplificacién de gen 16S rDNA con
iniciadores universales, a partir del DNA metagenémico. Los
fragmentos obtenidos fueron clonados y 300 clonas fueron
analizadas mediante RFLP. Se obtuvieron 3 perfiles RFLP
mayoritarios que representan a las bacterias mas abundantes
en la muestra (Fig. 1). Por otro lado, se realiz6 el estudio de
la comunidad bacteriana a partir varias muestras de
biopelicula mediante DGGE. Los perfiles encontrados
arrojan basi camente la misma estructura bacteriana.
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Fig 1. RFLP con la enzima EcoRI del gen 16S rDNA de
clonas de bacterias provenientes de biopeliculas marinas. Se
muestran tres perfiles bésicos. M. Marcador “ladder” de 1
Kb.

Conclusiones. El andlisis de la libreria de genes ribosomales
provenientes de una biopelicula marina mediante RFLP y
DGGE nos muestra una diversidad bacteriana limitada.
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