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Introduccion. Entre los microorganismo patdgenos que se
presentan con mayor frecuencia contaminando |os quesos se
encuentra el Staphylococcus aureus. Algunas cepas de este
microorganismo tienen la capacidad de producir
enterotoxinas que causan enfermedad al ser consumidas en
los aimentos. Los métodos tradicionales para la
identificacion de las toxinas son tardados, laboriosos y
algunas veces dan resultados erréneos, ya que dependen
directamente de la cantidad de toxina presente. Se han
reportado nuevos métodos de deteccién basados en la
identificacion de los genes que codifican paralas toxinas con
uso de la reaccion en cadena de la Polimerasa (PCR)
mostrando resultados altamente especificos en tiempos
cortos, pero lamayoria de estos estudio utiliza cepas aisladas
parasu andlisis.

El objetivo de este trabajo es la utilizacion de PCR parala
deteccion del gen del 16s ribosomal del S. aureus y los
genes que codifican para las toxinas (A y C) en muestras de
guesos regionales.

Metodologia. Se tomaron muestras de quesos de distintas
procedencias y se llevo a cabo el aislamiento de presuntas
cepas de Staphylococcus aureus de acuerdo a la Norma
Oficid Mexicana (NOM-115-SSA1-1994) (1). Se escogieron
algunas colonias caracteristicas y se reaizo un
enriguecimiento en caldo de soya tripticaseina con extracto
de levadura a 0.6% durante 24 horas a 37°C con agitacion a
130 rpm.

Se procedid ala extraccion de ADN (2) de las cepas aisladas,
y en forma paralela se extrggjo ADN directamente de las
muestras. Se realizo PCR para la identificacion de los genes
gue codifican para €l 16s rRNA y las toxinas SEA y SEC
(3.4,5). Se andizan los productos amplificados por
electroforesis en un gel de agarosa, se observaron las
secuencias amplificadas bgjo luz ultravioleta y finalmente se
fotografiaron.

Resultados y discusion. Se logré detectar tanto el gen del
16s de S. aureus como el gen de latoxina A, en todos los
quesos analizados y en algunas de las cepas aisladas. Se
secuencio el producto obtenido de la amplificacién del gen
del 16s de las cepas aisladas y se comparo con la secuencia
publicada para la cepa control ATCC 25923, corroborado
nuestros resultados.

Conclusidn. Los quesos regionales analizados se encuentran
contaminados con S. aureus y presentan el riesgo potencial
de desarrollar toxinas en condiciones inadecuadas de
mango y amacenamiento. Estamos ofreciendo a los
productores regionales, la ventaja de aplicar la tecnologia
molecular para mejorar la calidad microbiolégica de los
productos alimenticios, aumentando su competitividad.
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