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Introducción. En el género Streptomyces  la represión 
catabólica por carbono (RCC) ha sido relacionada con la 
actividad de la glucosa cinasa (Glk); ya que mutantes 
carentes de esta enzima son insensibles a RCC (1) y al ser 
complementadas con el gen de glk se restablece su actividad 
y  parcialmente la sensibilidad a RCC. Sin embargo, la 
recuperación completa ocurre cuando el gen  SCO2127, 
localizado corriente arriba y contiguo al gen de glk, se 
introduce con  este último (2). Se cree que SCO2127 podría 
codificar una proteína involucrada en el transporte o 
metabolismo de glucosa. SCO2127 posiblemente aumenta la 
transcripción de glkA y de la permeasa de glucosa (3) 
incrementando la concentración de catabolitos de glucosa 
que pueden estar involucrados en producir la RCC en este 
género. SCO2127 no codifica para secuencias de unión a 
ADN y es probable que su efecto sea el resultado de unión 
proteína–proteína. En S. coelicolor se ha detectado una 
proteína (aún desconocida) que se une a Glk. Se ha 
propuesto que Glk interactúa con la permeasa de glucosa 
(GlcP) en presencia de este carbohidrato (4) pero aún se 
desconoce cuál es el papel de SCO2127 en la RCC en S. 
coelicolor.  Por tal motivo, el presente trabajo pretende 
caracterizar el producto de expresión del gen SCO2127 y su 
efecto sobre la RCC en S. coelicolor. 
 
Metodología. Se amplificó SCO2127 y se clonó en el vector 
de expresión pDEST17 para fusionar el producto de 
expresión a tallos de histidina (SCO2127-6xHis) y facilitar 
su purificación e inmunodetección. El plásmido se 
transformó en E. coli BL-21 y se verificó la expresión de 
SCO2127 mediante western blot, usando anticuerpos anti-
histidina. Posteriormente se sobreexpresó la proteína de 
fusión, se purificó y se inoculó en conejos para la producción 
de anticuerpos anti-SCO2127, que permitan la 
inmunodetección de SCO2127 en extractos crudos de S. 
coelicolor.  
 
Resultados y discusión. Se logró la sobreexpresión e 
inmunodetección de SCO2127-6xHis en E. coli BL-21; así 
como la producción de anticuerpos anti-SCO2127 en conejo. 
Los anticuerpos fueron utilizados para  detectar SCO2127 en 
extractos crudos de S. coelicolor en geles bidimensionales. 
Una vez que el gel bidimensional fue transferido a una 
membrana de PVDF y se enfrento a anti-SCO2127, se logró 
ubicar a SCO2127 y comigrando con éste, a una proteína de 
aproximadamente 36 kDa (Fig. 1), cuyo peso molecular es 
muy cercano al de la Glk (33 kDa).  

 
 

 
 
 

 
 
 
 
 

 
 
Fig. 1. Gel bidimensional de extractos crudos de S. coelicolor, que 
muestra la localización de SCO2127 (rectángulo) en base al 
reconocimiento con anticuerpos anti-SCO2127. Nótese que existe 
una proteína de aproximadamente 36 kDa comigrando con 
SCO2127 (flecha). 
  
Conclusiones. Es posible que la proteína  de 36 kDa y que 
SCO2127 formen un complejo proteico capaz de ejercer un 
efecto regulatorio en la RCC en S. coelicolor; por lo que a 
esta proteína de identidad aún desconocida sera secuenciada 
y una vez conocida su identidad, estaremos en posibilidades 
de proponer un modelo de acción de SCO2127 en el proceso 
de RCC en S. coelicolor .  
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