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Introduccion. La levadura P G e Oy a,a,mm
Saccharomyces cerevisiae es un S L e Smws , gam
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denominado trehalosa, cuyas sintesis Elj o
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citoplasma celular, es un compuesto
que estabiliza ciertas estructuras
proteicas del microorganismo
durante los procesos de produccién y
acondicionamiento con los que es
tratado para convertirlo en insumo de
otros procesos dentro de la
panificaciéon y la produccion de
etanol. Para realizar un analisis de
velocidades de reaccién que permita
explicar la acumulacién de trehalosa
en la levadura, es necesario disponer
de una red metabdlica en la que se
puedan generar calculos
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estequiométricos  consistentes.  El
proposito del presente trabajo ha sido
seleccionar un conjunto de rutas bioquimicas simplificadas
que fundamenten un andlisis de velocidades de reaccion y
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Fig. 1. Rutas bioquimicas para la biosintesis de trehalosa en S.

cerevisiae

acumulacion de trehalosa en la levadura. Esta informacion es
fundamental para explorar el control metabdlico de la
biosintesis del dimero.

Conclusiones. Una serie de reacciones y rutas bioquimicas
incompleta puede conducir a estimaciones incorrectas del
contenido intracelular de trehalosa en S. cerevisiae. Con la
red metabdlica propuesta, se posibilita la construccién de un
modelo metabdlico para explicar la produccién de trehalosa
en el microorganismo, partiendo de un determinado nimero
de velocidades de consumo o produccién medidas en el
medio de cultivo.

Agradecimiento. El presente proyecto ha sido financiado
por la SSIP-IPN, proyectos 20060154 y 20071595.
Bibliografia.

1. www.genome.ad.jp/kegg/pathway.html

2. Nielsen J. y Villadsen J. (1994). Analysis of reaction rates. En:
Bioreaction Engineering Principles, Plenum Press, USA, 97-162.

una estrategia de control metabdlico para incrementar la
biosintesis de trehalosa en S. cerevisiae.

Metodologia. Se tomaron de la base de datos KEGG
Pathway Database (1) diferentes rutas bioquimicas
involucradas tanto en el metabolismo energético de la
levadura como en la sintesis de la trehalosa. Estas fueron
condensadas en un solo mapa metabdlico (Fig. 1). A partir
de esta red metabllica, se construye una matriz
estequiométrica T bésica para el analisis de las velocidades
de reaccion en la red completa, mediante la expresion (2):
a=TF"rv. donde g es un vector de velocidades
extracelulares, r es un vector de velocidades intracelulares y
x es la concentracién total de biomasa en el cultivo celular.
Resultados y discusion. Se dispone de una red metabdlica
simplificada para establecer la estequiometria y las
velocidades de reaccion que permitirdan explicar la
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