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Introducción: Los procesos extractivos de petróleo 
producen efluentes contaminados con hidrocarburos, 
conocidos por su alta persistencia y toxicidad, con una 
salinidad hasta tres veces más alta que la del mar [1], 
mientras que el 5% de los efluentes industriales a tratar 
mundialmente son hipersalinos [2]. La biorremediación es 
una alternativa segura y  económica para el tratamiento de 
dichos efluentes [3], al igual que para ecosistemas 
hipersalinos. Los microorganismos convencionales utilizados 
en este tipo de tratamiento no son capaces de adaptarse ni 
operar en este tipo de ambientes, a diferencia de los 
organismos halófilos, en los cuales se ha encontrado una 
amplia diversidad metabólica [4]. Es por ello que se plantea 
el uso de este tipo de microorganismos para la degradación 
de hidrocarburos en ambientes hipersalinos. 
 El objetivo del siguiente trabajo es aislar y caracterizar 
bacterias halófilas con capacidad degradadora de 
hidrocarburos. 
 
Metodología: Se aislaron bacterias extraídas de tanques de 
desalinización  en medio mínimo salino con 90 g/l de NaCl 
(MSM-90) con gasóleo como única fuente de carbono. Los 
aislamientos fueron analizados por microscopia óptica y 
electrónica de barrido, así como análisis de espacio 
intergénico 16S-23S y DGGE (gel de electroforesis de 
gradiente desnaturalizante). Se propagaron y se incubaron a 
37ºC y 150 r.p.m. durante 5 semanas en MSM-90 con 
gasóleo. Se cuantificó crecimiento mediante determinación 
de proteína soluble por el método de Bradford y se extrajo el 
gasóleo de los cultivos con diclorometano (DCM), 
posteriormente la muestra se procesó por CG analizando 
TPH (hidrocarburos totales de petróleo).  
 
Resultados y discusión: Se aislaron 4 cepas: 8.113, 8.15b, 
6.25, 5.59  provenientes de tanques de desalinización de 
petróleo.  Las colonias muestran forma circular, color crema, 
borde entero, son mayores a 1mm, elevación convexa, 
superficie lisa, de consistencia suave y butirosa, aspecto 
húmedo, presencia de esporas. La forma celular es de 
bacilos, con esporas apicales (figura 1). Las cepas 6.25 y 
5.59 presentan tinción de Gram positiva, mientras que las 
cepas 8.15b y 8.I13 presentan tinción  de Gram negativa.  
Análisis de espacio intergénico 16S-23S y DGGE muestran 
que las cepas son distintas. Estas cepas se propagaron en 
MSM-90 y gasóleo como única fuente de carbono, 
observando un buen crecimiento después de 5 semanas, con 
lo que se prueba que las bacterias utilizan el gasóleo como 

sustrato. Al hacer el análisis de TPH se observa un patrón de 
degradación de los compuestos más pesados (figura 2). 
 

 
 

Fig 1. Fotografía de microscopia electrónica de barrido de la cepa 
8.15b 

 

 
Fig 2. a)Cromatograma de TPH control  después de 5 

semanas de incubación. b) Cromatograma de TPH de la 
cepa 6.25  después de 5 semanas de incubación 

 
Conclusiones: Se aislaron y caracterizaron cuatro cepas 
halófilas con capacidad degradadora de hidrocarburos.    
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