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Introducción: La creciente escasez de agua que se tiene en 
México ha incrementado su valor adquisitivo, además de lo 
costoso que pueden llegar a ser los sistemas de riego; todo 
esto ha acrecentado la necesidad de hacer buen manejo en el 
uso del agua para la agricultura, pues el déficit hídrico es uno 
de los factores medioambientales que provocan una 
considerable reducción en el rendimiento de las cosechas en 
muchas partes del mundo. Uno de los cultivos más 
importantes y afectados por esta problemática en nuestro 
país es el del chile, en particular la especie Capsicum 
annuum L. Estudios recientes sobre las proteínas LEA (Late 
Embryogenesis Abundant) sugieren que éstas, entre otras 
funciones ayudan en la defensa en plantas contra estrés 
hídrico, salino y temperaturas bajas por mecanismos que aún 
no han sido elucidados con claridad, pero que podrían ser la 
respuesta en la búsqueda de mejorar el rendimiento de los 
cultivares (2). En este estudio se analiza la expresión  
transcripcional en distintos estadios fenológicos de plantas 
de chile (Capsicum annuum L. cv. Caballero), de un gen que 
mostró similitud a una proteína LEA del grupo 4; dicho gen 
fue  aislado durante la germinación de semillas en un estudio 
previo de osmoacondicionamiento (3).  

Metodología.  Se tomaron muestras de plántulas de chile en 
6 estadíos fenológicos sometidas a estrés hídrico con ABA 
100 µM asperjado y estrés por frío a una temperatura de 4 °C 
(2), desde la primera semana de nacidas hasta los 4 meses, de 
las cuales se realizó la extracción de RNA total con la 
técnica del Fenol-Cloroformo-alcohol isoamílico (50-49-1) 
para su análisis tipo Northern, utilizando como sonda el 
fragmento de cDNA de la clona AGM-10 de 225 pb que 
mostró similaridad a una proteína LEA del grupo 4. 

Resultados y discusión. Se observo la presencia de 
transcritos en raíz, tallo y hojas de plantas tratadas con ABA 
a los 15 días de nacidas. De raíz y tallo en plántulas de 2 y 3 
meses de nacidas sometidas a estrés por frío un tiempo de 18 
hr. Esto coincide con resultados descritos en la literatura en 
otros modelos de estudio, pero existen diferencias en cuanto 
a la respuesta del transcrito en ciertos órganos de la planta al 
ABA en determinado tiempo y estado fonológico(2). 
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