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Introduccién. Los estudios de huella genética dan

informacién acerca de la biodiversidad de una especie, y es
posible inferir sobre su uso o explotacion a lo largo del
tiempo. Por otro lado, e contar con un banco de
germoplasma in vitro tiene un impacto ecoldgico que
asegura la conservacion de las especies en estudio. En €l
Altiplano Potosino, Agave salmiana es utilizada para la
produccion de mezcal. La industria mezcalera carece de un
sistema de calidad con bajos rendimientos de produccion.
Los marcadores moleculares RAPD y AFLP basados en
PCR no requieren un conocimiento previo de la especie a
estudiar, se pueden aplicar a cualquier especie y permiten el
estudio del genoma completo, lo que revela un mayor
polimorfismo que otros marcadores (1, 2).

El objetivo del presente trabajo es la caracterizacion de A.
salmiana de diferentes regiones de San Luis Potosi, por
medio de marcadores moleculares RAPD y AFLP, con fines
de registro y la obtencion de datos de diversidad genética de
esta especie.

M etodologia. Se colectaron plantas de A. salmiana de un
predio de I pifia, Ahualulco, (IP) y de dos predios de Charcas,
(EC y LS), en SL.P. Dentro de las muestras de Ipifia se
colectaron variantes fenotipicas conocidas en la localidad
como chino, liso y blanco. Se probaran diferentes medios de
cultivo para iniciar la micropropagacion de las plantas
colectadas. Asi como varios métodos para la extraccion de
DNA. Se utilizaron 40 oligos para los andlisis RAPD y 5
combinaciones de oligos+3 para AFLP, se realizé la tincion
de plata para los geles de AFLP y se generd una matriz
binaria con €l programa Crosschecker para cada
combinacién. Se seleccionaron aquellos oligos para RAPD y
AFLP que reflgjaron un mayor polimorfismo, los andlisis
estadisticos se estan realizando con los programas Arlequin,
TPFGA y STATISTICAL.

Resultados y discusion. Se selecciond € medio
MS+BA(3mg/L)+IAA(0.5mg/L) por ser el mas efectivo para
la obtencion de brotes mdiltiples a partir del meristemo
central. Para la extraccion del DNA se €ligio un protocolo
basado en CTAB (0.8%) y LS (1%), dando una mayor
cantidad de DNA extraido. Para RAPD se seleccioné el
oligo OPA16 que logré generar mayor polimorfismo entre

las muestras de A. salmiana probadas.

Fig.1 Patrones de RAPD generados con los oligos OPA16, OPF8 'y
OPF1, deizquierda a derecha, en A. salmiana de diferente region
(1y2deEC; 3delP ,4delLSyA. scabra (5).

Para AFLP la combinacion de oligos +3 seleccionada fue E-
ACA y M-CTG que produjo 686 bandas, logrando la
separacion de A. potatorum de muestras de A salmiana de
diferentes regiones en un dendrograma generado por
STATISTICAL.
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Fig.2 Dendrograma de AFLP generado por la combinacion E-ACA
y M-CTG de muestras de A. salmiana de diferenteregion y de A.
potatorum (A. pot).

Conclusiones. El cultivo in vitro de A. salmiana permitira la
creacion de un banco de germoplasma que asegurara su
conservacion en el futuro. Se obtuvieron varias bandas
polimorficas con RAPD, sin embargo los dendrogramas
generados no separaron las especies como se esperaba, por
otro lado el andliss de AFLP agrupé a los A. salmiana
separandol os de otro agave mezcalero, A. potatorum, aunque
no se realiza un agrupamiento por regiones dentro de A.
salmiana. Los andlisis de genética de poblaciones revelaran
lavariabilidad genética dentro de cada poblacion.
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