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Introduccién. El cultivo del mango (Mangifera indica) var.
Ataulfo se ha consolidado como un pilar de la economia de
laregién del Soconusco, Chiapas. Con un area de cultivo de
15000 Ha 'y un volumen de produccién de 176,000 Ton. Su
excelente calidad ha favorecido su incorporacion a mercado
nacional e internacional con mucho éxito". Su origen aiin es
nebuloso, pero se tiene conocimiento (no documentado) de
que €l primer arbol crecié en €l municipio de Tapachula en
la regién Soconusco, Chiapas, México, sobreviviendo
actualmente ocho érboles derivados todos de semilla. En
2003, la region del Soconusco, Chiapas obtuvo la
denominacion de origen Mango Ataulfo. La introduccion de
embarques de mango con caracteristicas similares al mango
Ataulfo hace necesaria la aplicacion de técnicas que
certifiquen la autenticidad del producto. En ese sentido, se
han realizado estudios de caracterizacion morfoldgica y
bioquimica’ no existiendo estudios moleculares  aunque se
han realizado estudios con marcadores RAPD en mangos
hinddes’.

El objetivo de este trabgjo fue determinar la variacion
molecular existente entre los arboles constituyentes del
Huerto Padre de Mangifera indica L. var. Ataulfo.

Metodologia. EI ADN gendmico fue extraido de hojas
jovenes de siete arboles de mango var. Ataulfo derivados de
semilla’, e cudl se amplifico aeatoriamente empleando 8
iniciadores de la seria A de Operon Technologies
previamente seleccionados en base al grado de polimorfismo
gue mostraron en un volumen de mezcla de reaccion de 50
pL. Las amplificaciones fueron realizadas en un
Termociclador Bio-Rad (i-Cycler) programado para 40
ciclos 1 min. 2 95°C, 1 min. a 36°C y 5 min. a 72°C con un
periodo de extensién finad de 10 min. a 72°C. El
polimorfismo generado por cada primer se registr6 como
variables discretas utilizando 1y 0. A partir de esta matriz
ausencialpresencia se determind una matriz de distancia
genética mediante la comparacion entre cada par de
genotipos utilizando el Coeficiente de similitud de Nei y Li
(1979). Una vez establecida la matriz de distancia genética
se construy6 un dendrograma mediante el andlisis de
agrupamiento utilizando el método UPGMA.

Resultados y discusiéon. Se seleccionaron los iniciadores
OPA-04, OPA-05, OPA-08, OPA-10, OPA-13, OPA-15,
OPA-17, OPA-18 en base a polimorfismo, claridad y
robustez de las bandas. Generando un total de 356 productos
de amplificacion cuyo tamafio oscilaba entre 297.5 y

1924.556 pares de bases generando una matriz binaria
ausencia/presencia (1/0). La matriz de distancia genética
arroj6 valores que oscilaban de 0.0252 entre “G” y “E” y de
0.1215 entre “B” y “F'. El andlisis de agrupamiento
(UPGMA) separa a los siete individuos en dos grupos
principales, siendo el individuo “B” € mas genéticamente
algjado del resto constituyendo un grupo principal. El otro
grupo muestra tres ramas principales, una de ellas
conformada por el individuo “D”, un segundo grupo engloba
a individuo “A” y € tercer grupo lo constituyen los
individuos “E”, “F”, “G” Y “H" (Fig. 1). El porcentaje de
disimilitud encontrado entre los siete individuos estudiados
fue de 4.3 % lo cudl indica que existe una variacion genética
minima entre ellos.
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Fig. 1. Dendrograma de siete individuos de Mangifera indica var.
Ataulfo.

Conclusiones.

Existe un 95.7% de similitud entre los arboles de mango
Mangifera indica var. Ataulfo que constituyen € Huerto
Pedre.
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