XVI Congreso Nacional de

] Biotecnologia y Bioingenieria

21 al 26 de Junio de 2015 Guadalajara, Jalisco, México.

Quadalajara

Determinacion del estado fisiologico de Aspergillus brasiliensis ATCC9642 para estudios
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Introduccion. Los hongos filamentosos son los
microorganismos mas utilizados en fermentacion en
medio solido (1). Este tipo de fermentacion presenta
ventajas sobre el tradicional cultivo sumergido (2). El
andlisis protedbmico de ambos tipos de cultivo puede dar
informacion que permita explicar las diferencias entre
ambos tipos de cultivo. Dado que el analisis proteémico
es el resultado del estado fisiolégico del cultivo en un
momento preciso y bajo condiciones de cultivo bien
definidas, es importante que la comparacion de
proteomas se haga en estados fisioldgicos identificados
con precision. En este trabajo se defini6 el estado
fisiolégico del cultivo para el posterior andlisis de
proteoma; para ello, se utiliz6 el andlisis respirométrico
del cultivo en linea.

Metodologia. Se utiliz6 las cepa de Aspergillus
brasiliensis (Aspergillus niger) ATCC 9642(3) crecida en
medio minimo (4) con diferentes concentraciones
iniciales de glucosa (en g/L): 30 100 y 180. Se usb
agrolita como soporte inerte (relacién de 11 mL de medio
por 6 g de agrolita). Los cultivos se realizaron en
matraces Erlenmeyer de 250 mL bajo las siguientes
condiciones: Aireacién, de 20 a 40 mL de aire por min,
30°C. La produccion de CO2 se midié en linea con un
metabolimetro.

Resultados. En la figura 1, se presenta los resultados
obtenidos por respirometria. Al aumentar la
concentracién inicial de glucosa concentraciones,
aumenta la produccién de CO2, la tasa maxima de
produccion de COz, el tiempo Lag y el tiempo de cultivo,
mientras que la tasa especifica de produccion de COz,
disminuye (Tabla 1).
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Fig. 1. Tasa de produccion de CO; (a) y produccion de CO; (b) durante
la fermentacion en medio soélido de A. niger con diferentes
concentraciones iniciales de glucosa (en g/L): 30((]), 100(A) y 180(<).

A partir de los datos de la Fig. 1 se calcularon los
parametros cinéticos asociados (Tabla 1). La tasa
méxima de produccién de CO: ocurre en un intervalo de
tiempo pequefio (entre 0.5 y 0.75 h) lo que permite definir
con precision el estado fisiolégico del cultivo para los
estudios del proteoma de A. niger en cultivos soélido y
liquido.

Tabla 1. Pardmetros considerados para el andlisis de reproducibilidad.

Glucosa P'roduccién de €0, Tiempo | Tiempo de
(glL) Tasga ;‘);’;rgg‘)gl h Ta?f/}?)sp. Lag(h) | cultivo (h)
30 36+02 0.35+0.02 189+£1.0 288+15
100 10407 0.21+0.01 204 +11 38615
180 209+£22 0.19+0.01 27616 483125

La mayoria de los estudios de proteémica realizados en
cultivo por lotes toman como referencia la fase de
crecimiento exponencial o la de mantenimiento para el
andlisis protedmico; sin embargo, la duracion de ambas
fases es generalmente mayor al del tiempo de
duplicacién del cultivo; lo que involucra cambios
fisiolégicos y por consiguiente cambios en el proteoma.

Conclusiones. El andlisis respirométrico en linea
permite identificar con precision el tiempo de muestreo
del cultivo para analisis proteémico con base en la tasa
méxima de produccion de CO.. Esta variable sera usada
para comparar los proteomas obtenidos en cultivos sélido
y liquido.
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