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Introduccién. La contaminacién ambiental por metales
pesados toxicos como resultado de las diversas
actividades industriales, representa una problematica
ambiental muy importante hoy en dia M Frecuentemente,
los microorganismos nativos de dichos sitios han
mostrado resistencia a esas especies quimicas, debido a
que poseen mecanismos activos o0 pasivos que les
permite removerlo o transformarlo quimicamente[zl.
Especificamente, la amplia gama de aplicaciones del
Cr(VI) en procesos industriales conlleva a la generacién
de una gran cantidad de residuos contaminados, y
recientemente a través del uso de la bioinformética se
han encontrado registros de determinantes genéticos en
bacterias de resistencia a Cr(vVI)¥. Cervantes et. al.,
(2007) ™ present6 un arbol filogenético de homoélogos
entre los diversos tipos de bacterias y organismos
eucariotas con proteinas transportadoras de cromato
pertenecientes a la familia Chr. El objetivo del presente
estudio, es la busqueda bioinformatica de hongos
homélogos a especies bacterianas con transportadores
de cromato, y el aislamiento de hongos provenientes de
residuos industriales para su posterior evaluacion de
resistencia.

Metodologia. El estudio bioinformético se realiz6 a partir
de la base de datos National Center for Biotechnology
Information, utilizando BLAST (Basic Local Alignment
Search Tool) bajo los siguientes criterios de buUsqueda:
base de datos de proteinas de referencia
(refseq_protein), matrix BLOSUM62, un valor E esperado
de 1X10°y un nimero maximo de 20000 secuencias.

Se determiné la concentracion de metales de las
muestras industriales por ICP- Masas (EPA 6020A-2007).
El aislamiento y purificacién de las cepas fangicas se
llevd a cabo mediante el método de dilucién y siembra en
placa, utilizando medio PDA a 28 °C por un tiempo de 7
dias.

Resultados.

Tabla 1. Aislados fungicos obtenidos de muestras industriales con
diferentes concentraciones de cromo.

Tabla 2. Estudio bioinforméatico de hongos homélogos a enzimas
bacterianas.

Enzima Bacterias H%r::gé:ggss E calculado
i 75 67

v | Pt |Gy 1070
NfsA Gl\:/'zqaeglgzziw 5 10% - 107
vief | G 3%851%524 5 107 - 10"
ChrR G||:3%5P4u(;is;j§75 12 107"~ 10"
ChiR | i lecaoreas | 948 | 107"-10™

Tipo de Origen [Cr] No. de

muestra mg/L — mg/Kg | aislados
Suelo Garcia, N. L. 2428 1
Liquido | Guanajuato, Gto. 585 4
Sedimento | Apodaca, N. L. 201 7

Figura 1. Apariencia macroscopica de aislados fungicos.

Conclusiones. El andlisis de las muestras indicé una
diferente concentracién de cromo para cada una de ellas
y el nimero de los aislados obtenidos fue creciente
conforme disminuye la concentracion del metal. De
acuerdo con el estudio bioinformatico, las especies
fungicas reportadas son muy escasas y el valor de
homologia no es significativo. Existe una gran diversidad
fungica nativa de sitios industriales que presentan
resistencia a metales al permanecer y crecer en dichos
sitios. Como meta futura, se encuentra la evaluacion de
su capacidad de resistencia a Cr(VI).
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