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Introducción. México es considerado el cuarto 
importador de soya a nivel mundial, realizando 
importaciones equivalentes al 4.5% de la soya que se 
comercializa a nivel internacional (1). En México, está 
permitida la liberación al ambiente en programa 
experimental, piloto y/o comercial de varios cultivos 
genéticamente modificados (GM), entre éstos, la soya 
(2). A partir del año 2008 se inició la liberación al 
ambiente a nivel experimental del evento MON-Ø4Ø32-6 
(3) el cual presenta una modificación genética que le 
confiere resistencia al herbicida glifosato. 
El objetivo del presente trabajo fue validar un método 

para la detección, identificación y cuantificación de 

secuencias genéticamente modificadas, en específico 

MON- Ø4Ø32-6 en soya por medio de la técnica de PCR 

tiempo real (qPCR). 

Metodología. La estrategia experimental utilizada fue la 
realización de mezclas de harinas GM de soya con el 
evento MON- Ø4Ø32-6 y harina convencional de esta 
especie vegetal en diferentes porcentajes (1%, 0.5%, 
0.1%, 0.05%, 0.025% y 0.01%) (4). A partir de estas 
harinas con diferentes concentraciones del evento MON-
Ø4Ø32-6, se realizó la extracción de DNA genómico 
mediante el kit comercial de Genetic ID. Finalmente, se 
estandarizó la técnica de qPCR para conocer los límites 
de detección y cuantificación del evento mencionado. 
 
Resultados. La extracción de ADN de soya se realizó 
satisfactoriamente por medio del kit comercial Genetic ID 
con modificaciones a la técnica reportada por el 
proveedor. Los ensayos de amplificación del gen 
endógeno (Lec) en las muestras de soya permitieron 
demostrar la confiabilidad del protocolo. El límite de 
detección se estableció mediante la existencia de 
amplificación del evento específico MON-Ø4Ø32-6 para 
cada una de las mezclas generadas. 
 

 % Mezcla 1.0 0.5 0.1 0.05 0.025 0.01 

% Detección 100 100 100 100 100 100 
Tabla 1. Límite de detección para el evento específico MON-Ø4Ø32-6 
en el equipo VIIA-7 y LC480 II. 

 

El límite de cuantificación se estableció mediante la 
interpolación de cada una de las mezclas generadas para 
el evento específico MON-Ø4Ø32-6 dentro de una curva 
estándar (5).  

 

% Mezcla 1.0 0.5 0.1 

% OGM (exp) 1.24 0.56 0.06 

S 0.11 0.06 0.01 

U (RSDID) 0.03 0.02 0.0025 

U combinada UC 18.10 18.10 18.10 
Tabla 2. Límite de cuantificación para el evento MON-Ø4Ø32-6 en el 
equipo VIIA-7.  

  

% Mezcla 1.0 0.5 0.1 

% OGM (exp) 1.14 0.54 0.07 

S 0.25 0.13 0.02 

U (RSDID) 0.06 0.03 0.01 

U combinada UC 18.10 18.10 18.10 
Tabla 3. Límite de cuantificación para el evento MON-Ø4Ø32-6 en el 
equipo LC 480 II.  

 
Conclusiones.  
Se realizó la extracción de ADN genómico de soya 
obteniendo una calidad y concentración adecuada. 
El límite de detección para el evento específico MON-
Ø4Ø32-6 en la matriz de soya fue 0.010% para ambos 
termocicladores (VIIA-7 Y LC 480II).   
El límite de cuantificación para el evento específico MON-
Ø4Ø32-6 en la matriz de soya fue 0.1% para ambos 
termocicladores (VIIA-7 Y LC 480II). 
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