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Introduccion. La familia de Caricaceae tiene seis
géneros Cylicomorpha, Horovitzia, Jarilla, Jacaratia,
Carica y Vasconcellea. Dentro del género Carica, la
papaya (Carica papaya L.) es su miembro principal (1).
Entre todos los paises en los que se cultiva y desarrolla
el género Vasconcellea, Ecuador posee la mayor riqueza
de especies con 16 de las 21 conocidas (1) lo que
incrementa el interés biotecnoldgico y de conservacion
para el pais. Los estudios de este género requieren
contar con un protocolo de micropropagacion que
contribuya a conservar los miembros que componen el
mismo. Debido a que Carica pertenece a la misma familia
que Vasconcellea y compartieron por tanto un ancestro
comun (2), es probable que Vasconcellea responda de
forma similar a protocolos de micropropagacion utilizados
en papaya.

El objetivo de este trabajo es generar un protocolo de
micropropagacién por embriogénesis somatica en
“papaya de alta montafia” Vasconcellea spp.
Metodologia. Se extrajo embriones cigéticos de semillas
provenientes de frutos inmaduros de Vasconcellea spp.
de acuerdo con el protocolo de embriogénesis somatica
para papaya descrito previamente (3). El protocolo
basicamente cuenta con tres grupos de medios IND de
“induccion” para estimular la de-diferenciacion mediante
acido  2,4-diclorofenoxiacético (2,4-D), MAD de
“maduracién” para promover el desarrollo de embriones y
GER de “germinacion” previo a la obtencion de plantulas.
Se prepararon medios de induccibn a cuatro
concentraciones de 2,4-D (4.5, 10, 67.5y 1125 mg/L) y
se determin6é el nimero de embriones que presentan
respuesta y el peso del callo pro-embriogénico generado.
Los resultados se analizaron mediante el sistema
estadistico R-Project (4) usando el modelo estadistico
adecuado. Posteriormente se utilizaran los medios MAD
y GER para la estandarizacion total del protocolo de
micropropagacion de Vasconcellea spp.

Resultados. Los embriones cig6ticos en el medio IND
presentaron respuesta, apertura de cotiledones vy
formacion de callo en el meristemo apical cinco dias
después de la siembra en el medio, la respuesta es
similar a la descrita en papaya por Cai et al. (1999).
Hasta el momento el medio IND con el cual se obtuvo
una mejor respuesta definida como un mayor peso de
embriones fue el de 4.5 mg/L (Fig. 2).

Conclusiones. Vasconcellea spp. respondié de forma
similar a papaya al tratamiento con 2,4-D para

generacion de callo pro-embriogénico. La mejor
respuesta se obtuvo a concentracion baja de la hormona.

Fig. 1. Embriogénesis somaética de Vasconcellea spp. a) fruto y semillas
expuestas b) y c) embrion cigético d) embriéon en medio con 2,4-D (10
mg/L), la flecha roja indica la formacion de callo embriogénico e) embrién
cubierto por callo pro-embriogénico f) callo pro-embriogénico y embriones
visibles (medio MAD) g) embrién somatico formado (medio MAD).

==
- ==

o

Peso de embriones (g)
00 02 04 06 08 10 12 14

T T T T T
0 4.5 10 675 1125
Conc. 2,4-D (mg/L), medio de induccién

Fig. 2. Comparacion de pesos promedios de embriones en funcion de la
concentracion de 2,4D.
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