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Introducción. El Garbanzo (Cicer arietinum L), es la 
segunda leguminosa más cultivada en el mundo después 
de la soya, con alta calidad nutrimental[1]. La Zona 
Suroeste del Estado de Guanajuato posee características 
óptimas para la producción de éste cultivo; la incidencia 
de enfermedades por hongos de suelo, provoca la “Rabia 
del garbanzo”, ocasionando disminución de la 
productividad, así como pérdidas económicas para los 
agricultores. Actualmente no se tienen registros de 
estudios previos para la identificación de los 
fitopatógenos asociados a la enfermedad. La Fusariosis 
Vascular causada por Fusarium oxysporum f. sp. ciceris 
(Foc), posee una gran variabilidad patogénica, se han 
descrito ocho razas (razas 0, 1A, 1B/C, 2, 3, 4, 5 y 6) 
englobadas dentro de los patotipos de Amarillez (0 y 
1B/C) y Marchitez (1A, 2, 3, 4, 5 y 6)[2].  
El objetivo del presente trabajo es identificar las razas de 
(Foc) que atacan a los cultivos de garbanzo en la región. 
Para lo cual, se realizaron colectas en parcelas en donde 
se encontró la presencia de signos y síntomas asociados 
a la enfermedad. 
 

Metodología. El trabajo de investigación se realizó en el 
Laboratorio de Biotecnología de la Universidad 
Politécnica de Pénjamo. 37 muestras se obtuvieron de 
las colectas en comunidades de Pénjamo, Abasolo y 
Cuerámaro, en el Estado de Guanajuato, durante 2012 y 
2013. Las muestras se trataron con hipoclorito de sodio 
al 2% y se enjuagaron dos veces en agua destilada 
estéril, se secaron con papel secante estéril, se 
sembraron en medio PDA acidificado con ácido láctico, 
incubando a 28°C durante 5 días. Para la obtención de 
cultivos monospóricos de cada aislamiento, se realizó 

dilución en agua estéril (10-5), se plaqueron 100 l de la 
dilución por caja Petri, se determinó presencia de 
conidios germinados bajo  el estereoscopio (40X). 
Mediante el uso de aguja histológica, un conidio fue 
transferido a un medio nuevo con PDA. Para 
almacenamientos prolongados, los aislamientos fueron 
guardados como suspensión de esporas en 20% de 
glicerol a -80°C. 
Para la identificación taxonómica de los aislamientos se 
utilizaron como base metodologías y claves de 
identificación elaboradas por Nelson et al. (1983) 
Para la extracción de DNA genómico de los cada cultivo 
monospórico, se empleó el método de CTAB. 

Para la identificación de las razas, se tomó como 
referencia, los iniciadores y condiciones para 
amplificación por PCR propuestos por Jiménez-Gasco y 
Jiménez Díaz, (2003). La amplificación se realizó en un  
Thermal Cycler , de Bio-Rad Laboratories, cada producto 
de PCR, fue separado electoforéticamente en un gel de 
agarosa al 1%. 
 

Resultados. Se cuenta con un cepario de (Foc), de los 
37 aislados, se realizó identificación de las razas 5 y 6, 
que correponden a los patotipos de marchitez, según lo 
reportado por Sharma et al (2014). En la Figura 1. 
Podemos apreciar la imagen de la electroforesis de los 
productos de PCR. En el apartado a) se muestran las 
cepas positivas para la raza 5 y en el apartado b) las 
cepas positivas para la raza 6. 
                 a)                                                         b) 

 
Fig. 1. Amplificación mediante PCR del DNA de las cepas aisladas en la 

zona Suroeste de Guanajuato. 
 

Conclusiones. De las parcelas en las que se realizaron 
colectas por la evidencia de signos y síntomas 
característicos de la Fusariosis, se pudo determinar que 
las razas predominantes corresponden a las razas 5 y 6 
de Fusarium oxysporum f. sp. ciceris. Los resultados que 
se han obtenido aportarán información para  comenzar 
un programa de mejoramiento de la leguminosa, en la 
Zona Suroeste de Guanajuato. 
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