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Introduccion. Estudios moleculares de los géneros
Lentinula y Pleurotus han permitido la identificacion de
las especies de estos géneros, asi como describir la
relacibn que guardan las especies de hongos
comestibles (1).

La regién del ADN ribosomal (rADN) denominada en
inglés como Internal Transcribed Spacer region (ITS) es
altamente polimérfica y ha sido usada ampliamente en
estudios taxondmicos y filogenéticos en hongos
permitiendo la ubicacién en diferentes taxones. Dicha
region consiste de dos segmentos variables localizados
dentro del rADN, entre las subunidades 18S rADN, 5.8S
rADN, y 28S rADN que son altamente conservadas (2).

Metodologia. Se realiz6 la extraccion de ADNg de 7
cepas de Basidiomycetos comestibles con
“ChargeSwitch® ADN g plant Kit”. La regién ITS1-5.8-
ITS2 fue amplificada utilizando los primers ITS1 (5'-
TCCGTAGGTGAACCTGCGG-3") e ITS4 (5-
TCCTCCGCTTATTGATATGC-3") producidos en el
Instituto de Biotecnologia (IBT) de la UNAM. La mezcla
de reaccion de PCR incluy6: 43 pL PCR Super Mix, 1 pL
de ITS1, 1 pL de ITS40 y 5 pL de ADN. Las condiciones
de reaccion fueron las siguientes: 94°C por 5 min y 55
ciclos que consistieron de: a)l min a 94°C, b) 30 s 49°C
a 60°C y ¢)1 min a 72°C enlazados por 5 min a 72°C y
concluyendo con la fase de reposo a 4°C. La presencia
de los productos de PCR fue verificada por electroforesis
en gel de agarosa al 0.8%. Los productos de PCR fueron
secuenciados en el IBT de la UNAM.

La identificacion molecular se realiz6 analizando las
secuencias obtenidas por medio de BLAST en el NCBI.
El andlisis filogenético se efectud por medio de un &rbol
filogenético, con el método estadistico de méaxima
verosimilitud y el modelo de Tamura 3-parameter model
+ | con el programa Mega 6.

Resultados. Para todas las cepas la region ITS1-5.8-
ITS2 fue amplificada, obteniendo una banda entre 700 y
800 pb. La identificacion molecular se muestra en la
Tabla 1, las cepas de Lentinula pertenecen a la especie
edodes, para el género Pleurotus, se identificaron dos
especies, ostreatus con tres cepas y eryngii con una
cepa.

Tabla 1. Identificacion molecular por medio de BLAST

Cepa Descripcion Identidgd Acceso
Trompeta real Pleurotus eryngii 99% JX429942.1
L5 Lentinula edodes 99% KF692084.1
L9 Lentinula edodes 99% JX205093.1
L15 Lentinula edodes 99% JX205093.1
PAsp14 Pleurotus ostreatus 100% KC686866.1
PCM Pleurotus ostreatus 99% EU520110.1
POS Pleurotus ostreatus 99% EU520110.1

En el arbol filogenético (Figura 1) se muestra de tres
grupos interesétiles, separando claramente al género
Lentinula del género Pleurotus.
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Figura 1. Arbol filogenético, con el método estadistico de maxima
verosimilitud y el modelo de Tamura 3-parameter model + | con el
programa Mega 6.

Conclusiones. La amplificacion de la region ITS1-5.8r-
ITS2 permitié la identificacion molecular de las cepas,

ubicandolas en dos géneros.
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