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Introducción. Los miRNAs son moléculas de RNA no 
codificante de 20-24 nucleótidos que regulan 
postranscripcionalmente la expresión de genes por unión 
a la secuencia complementaria de mRNAs específicos 
(1). Los miRNAs mas abundantes están conservados en 
diversas familias de plantas, sin embargo su abundancia 
varía entre las especies, lo cual podría estar asociado 
con su función (2).  
El objetivo del proyecto es analizar fenotípica y 
molecularmente el efecto de la sobreexpresión de 
miRNAs conservados en el ciclo de vida de la planta y en 
el desarrollo del fruto en Arabidopsis thaliana y tomate. 

Metodología. Análisis fenotípico y molecular de 6 líneas 
independientes con expresión constitutiva del miRNA-X 
en Arabidopsis thaliana y de expresión transitoria del 
miRNA-X por agroinfiltración en frutos de tomate (3). 
Detección y comparación  de expresión de genes blanco 
de miRNA-X en las diferentes líneas tanto en Arabidopsis 
como en tomate por RT-PCR. 
 
Resultados. En las plantas con  expresión constitutiva 
del miRNA-X en Arabidopsis thaliana se observó una 
generación temprana de tallos secundarios y 
ramificaciones con respecto a las plantas silvestres 
(Figura 1).  

 

 

 

 

 
Fig. 1. Número de tallos secundarios en plantas con expresión 

constitutiva de miRNA-X en Arabidopsis thaliana (7 semanas despúes 
de la germinación de las plantas. 

 

La expresión transitoria de miRNA-X en tomate ocasionó 
un retraso en la maduración de los frutos (Figura 2) y las 
plantas que contenían los frutos con la expresión 
transitoria se mantuvieron vigorosas y con muchas hojas 
por mas tiempo que las plantas silvestres, sugiriendo que 
este miRNA podría estar involucrado en el retraso de la 
senescencia de la planta (Figura 3).  

 

Fig. 2. Frutos de tomate con expresión transitoria de miRNA-X. 

Fig. 3. Expresión transitoria de miRNA-X en plantas de tomates 

agroinfiltrados. 

Conclusiones. La expresión constitutiva del miRNA-X 
promueve la formación temprana de tallos secundarios 
en plantas de Arabidopsis thaliana.  
La expresión transitoria de miRNA-X en tomate retrasa la 

maduración de los frutos y la senescencia de la planta. 
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