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Introducción. La PEGilación consiste en la modificación 
de una molécula uniendo covalentemente por lo menos 
una cadena de polietilenglicol (PEG) a la misma (1). Una 
biomolécula PEGilada conserva su bioactividad y en el 
caso de compuestos terapéuticos prolonga su acción al 
reducir el grado de eliminación. Las reacciones de 
PEGilación dan como resultado especies que varían en 
el número de cadenas de polímero adheridas siendo 
normalmente una de estas especies la de interés 
farmacéutico (2). Los Sistemas de Dos Fases Acuosas 
(SDFA) representan una potencial metodología para la 
separación y purificación de compuestos PEGilados. Los 
SDFA han demostrado ser capaces de lograr el 
fraccionamiento, recuperación y purificación primaria de 
un gran número de compuestos biológicos (3).  
El objetivo de este trabajo es el estudiar el 
comportamiento de partición de Ribonucleasa A y 
Ribonucleasa A monoPEGilada en SDFA, y demostrar el 
potencial de esta técnica puede para fraccionar 
selectivamente dichas especies.  
 
Metodología. Se evalúo el comportamiento de la 
partición de la RNasa A nativa y la RNasa A mono-
PEGilada por separado en SDFA polímero – sal 
construidos a base másica fija (2.0 g), relación de 
volúmenes (VR) 1 y pH 7. El efecto de la longitud de línea 
de corte (LLC) y el peso molecular del PEG (PM PEG) 
fue estudiado. La fase superior e inferior de cada sistema 
fue recuperada para determinar la concentración de 
proteína por absorción UV a 280 nm. Se prepararon 
curvas de calibración para cada una de las fases de 
todos los sistemas seleccionados para lograr cuantificar 
la proteína. Para el cálculo del porcentaje de 
recuperación en cada fase se considero la interfase del 
sistema como parte de la fase inferior. Todos los 
experimentos fueron llevados a cabo por triplicado. 
     
Resultados y discusión. El PM PEG influye en el 
comportamiento de partición de ambas especies de 
RNasa A.  Para la proteína nativa, conforme aumenta el 
peso molecular del PEG se observa una disminución en 
el porcentaje de recuperación de la fase superior 
mientras que para la RNasa A mono-PEGilada se 
observan de igual forma variaciones en la recuperación 
de la fase superior. Sin embargo, para esta última, la 
mayor parte de la proteína se concentra en la fase 
inferior independientemente del peso molecular del 
polímero. La LLC también influye en la partición de las 

proteínas pero no se observa una tendencia específica 
para esta partición. La Tabla 1 muestra el 
comportamiento de partición de ambas proteínas en los 
sistemas diseñados para este trabajo. 

Tabla 1.Partición de la RNasa A Nativa y la RNasa A mono-
PEGilada en SDFA PEG-Fosfato de Potasio 

 

Los sistemas construidos con PM PEG 400 g/gmol 
demostraron ser candidatos potenciales para el 
fraccionamieto selectivo de ambas especial al lograr 
particionar la Ribonucleasa A en la fase superior, 
mientras que la migración de Ribonucleasa A 
monoPEGilada fue favorecida hacia la fase opuesta. 
 
Conclusiones. Mediante el uso de SDFA contruidos con 
polímero de bajo peso molecular (PM PEG 400 g/gmol) 
es posible fraccionar selectivamente Ribonucleasa A y 
Ribonucleasa A monoPEGilada, logrando de esa manera 
su recuperación. Los resultados obtenidos demuestran el 
potencial de los SDFA para llevar a cabo el 
fraccionamiento de proteínas nativas y sus conjugados 
PEGilados.  
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