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Introducción Últimamente se ha prestado una 
especial atención a las proteínas LEA debido a que se 
ha encontrado que están asociadas con la tolerancia al 
estrés abiótico (Tunnacliffe, 2007). El gen CaLEA73, el 
cual codifica para una proteína LEA (Late 
Embryogenesis Abundant) se obtuvo de semillas de 
Capsicum annuum cv. Caballero cuando estas se 
sometieron a un proceso de osmoacondicionamiento 
(Cortéz-Baheza, 2007). Este gen fue inducido en 
plantas de C. annuum cv. Caballero y se encontró que 
era expresado en varios tejidos de la planta cuando 
estás fueron sometidas a estrés hídrico y a bajas 
temperaturas.  
Por lo anterior se pretende analizar el papel del gen 
CaLEA73 de C. annuum, en la tolerancia al estrés 
hídrico y salino en plantas de A. thaliana. 
 
Metodología Por medio de Ingeniería Genética y PCR 
se generaron sitios de restricción para las enzimas 
Xba I y Sac I en los extremos 5´ y 3´ respectivamente, 
del gen CaLEA73. Se utilizó el plásmido pBI121 
digerido con las mismas enzimas y se ligó con el 
inserto CaLEA73. Se transformaron mediante la 
técnica de electroporación células de A. tumefaciens 
cepa pGV2260. Se llevó a cabo la transformación de 
plantas de A. thaliana mediante el método de 
infiltración floral (Clough, 1998). Las líneas 
transgénicas se seleccionaron en medio MS 
adicionado con Kanamicina (60mg/l). La presencia del 
gen se verificó por medio de PCR y su expresión por 
RT-PCR. 

Resultados y discusión En la figura 1 se muestra el 
RT- PCR de la línea 1, observándose la banda 
correspondiente al gen CaLEA73 (368pb) lo que indica 
que la planta está expresando el gen en un nivel 
similar al gen de actina utilizado como control. 

 

Fig. 1 RT-PCR línea 1. Carril 1 Control (-); carril 2, línea 1; 
carril 3, control +; carril 4, control (-); carril 5, Act2 linea 1; 

carril 6, Act2 WT 

Conclusiones Hasta el momento se cuenta con una 
línea de expresión del gen CaLEA73, y se está en 
espera de otras 2 líneas más para llevar a cabo las 
pruebas de tolerancia a estrés hídrico y salino. 
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