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Papaya es importante porque es la segunda fruta tropical más consumida en el 
mundo. México junto con Centroamérica, es centro de origen de Carica papaya L., 
además de ser nuestro país el primer exportador mundial y el tercer productor de 
papaya del mundo.  
Se presentarán los avances del programa de mejoramiento genético de C. papaya 
que se desarrolla en el laboratorio de fisiología vegetal molecular del CICY. Se 
discutirá la importancia de los genotipos silvestres de C. papaya como fuente de 
genes de tolerancia a factores abióticos como la sequía, las altas temperaturas, etc. 
Asimismo, se describirán posibles fuentes de resistencia a enfermedades 
producidas por hongos y virus. Se presentarán los avances de un proyecto sobre la 
caracterización (por SNPs) de las colectas de C. papaya silvestre, realizadas en el 
Estado de Yucatán. 
Se abordarán particularmente los avances en el proyecto encaminado a lograr una 
mayor tolerancia al cambio climático (sequía y altas temperaturas) en papaya.  
Hasta el momento, se han estudiado los posibles cambios en la expresión de varios 
genes candidato (qRT-PCR) en respuesta a estrés por déficit hídrico (WDS). En 
particular, estamos estudiando la respuesta de factores de transcripción y genes 
(CpMYB y CpShine) que están asociados con una mayor acumulación de ceras epi-
cuticulares en respuesta a WDS. Se discutirán también resultados recientes del 
posible papel de los factores de transcripción tipo CpHSF, en la respuesta a calor y 
WDS en papaya. Adicionalmente, se discutirán los resultados del transcriptoma de 
C. papaya (RNA-seq) en respuesta a WDS.  
 


